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Introducción Clostridium perfringens puede estar presente en ambiente y formando parte de la 
microbiota intestinal en animales y seres humanos. Esta bacteria puede causar infecciones 
clínicas, o subclínicas, que afectan la producción. En humanos, está asociada a enfermedades de 
transmisión alimentaria entre otras. Objetivo: caracterizar aislamientos de C. perfringens de 
bovinos alojados en feedlots de Argentina, que emplean diferentes estrategias de uso de 
antimicrobianos (ATM).  
Materiales y métodos Se incluyó un total de 9 feedlots, localizados en las provincias de Buenos 
Aires (5), Santa Fe (2) y San Luis (2). En cada establecimiento se tomaron muestras de materia 
fecal de animales clínicamente sanos (2 corrales/feedlot; 5 muestras/corral; 90 muestras 
totales). Las muestras obtenidas se enriquecieron en caldo tioglicolato e incubación a 37°C (18-
24 hs), en anaerobiosis (10% CO2, 10% H2, 80% N2). Posteriormente, se sembró en agar sangre 
con neomicina (100 ug/ml) y colistina (10 ug/ml), y se incubó como se describió anteriormente. 
Se seleccionaron colonias compatibles con C. perfringens. Los aislamientos obtenidos se 
tipificaron mediante PCR-multiplex, dirigida contra los genes cpa, cpb, etx, iA, cpe, cpb2. Se 
determinó la concentración inhibitoria mínima (CIM) por microdilución en caldo, para 
ampicilina, enrofloxacina, florfenicol, tetraciclina y tilosina utilizando como referencia los puntos 
de corte de CLSI (M11A7). También se determinó la CIM para virginiamicina y monensina, pero 
en ambos casos se utilizaron puntos de corte poblacionales, definidos mediante estudios previos 
de nuestro grupo. 
Resultados De las 90 muestras recolectadas, se obtuvieron 28 aislamientos de C. perfringens 
(31%), y todos ellos tuvieron el genotipo cpa+, correspondiente al toxinotipo “A”. Los resultados 
de sensibilidad a ATM se resumen en la tabla. No se observaron diferencias significativas en la 
sensibilidad a los ATM ensayados entre feedlots que incluyeron, o no, profilaxis con antibióticos, 
y/o uso de monensina en la dieta de los animales. 
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Conclusiones La prevalencia de C. perfringens es similar a la reportada previamente en trabajos 
similares realizados por nuestro grupo y otros (30 a 40%). Los perfiles de No-sensibilidad 
observados no coinciden con los ATM empleados en los feedlots incluidos en el estudio. Los 
perfiles de resistencia identificados permiten sugerir la existencia de factores no relacionados al 
uso de ATM que pueden influir sobre la selección y persistencia de cepas resistentes. 
 
 

 

 


