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Evaluacion externa del desempefo de los participantes de la red
Especies enviadas para la evaluacion del desempefio

. . ler. semestre 2do. semestre
Laboratorios Tipo A

Mayor complejidad Salmonella Typhimurium -
Myroides odoratus/odoratimimus |---

Enterococcus faecium —
Klebsiella pneumoniae —

Evaluacion del desempefio de las instituciones participantes

Concordancia de resultados entre el laboratorio de referencia y los laboratorios clinicos

Diagnéstico microbiolégico N°e %

Género y especie correctos 321 93,3

Género correcto 3 0,9

Género correcto y especie incorrecta 12 3,5

Género incorrecto 8 2,3

N° total de identificaciones 344 wﬂﬂﬂﬁ

Tamario del halo del antibiograma Ne %

Dentro del rango de referencia 888 90,2

Fuera del rango de referencia 97 9,8

N° total de halos de inhibicién 985 o

Interpretacion del resultado del Laboratorio de referencia Laboratorio clinico Laboratorio clinico

antibiograma * N° (Esperado) N° (Informado) N° (Informado correctamente) %

Sensible 467 460 455 98,9

Resistente 970 970 961 99,1

Intermedio 14 21 14 66,7
) -

N° total de resultados de antibiograma 1451 1451 1430 08,6

Errores de interpretacion Ne %

Menor 7 0,5

Grave 9 0,6

Muy grave 5 0,3

No total de errores de interpretacién 21 1,4

*Interpretacion del resultado del antibiograma

En esta parte, se debe colocar la informacion sobre la concordancia de los resultados entre el laboratorio de referencia y los laboratorios clinicos que se
evaluaron. Por favor, coloque aqui solo el nimero de prubas que coincidieron con el resultados esperado por el laboratorio nacional de referencia. Ej.: de
acuerdo a las cepas enviadas y al nro de laboratorios participantes de la encuenta el laboratorio de referencia espera un total de 100 interpretaciones “sensible"
pero solo 90 interpretaciones fueron recibidas. De estas 90, 80 fueron correctamente informadas como "sensible". Por lo tanto, los nimeros a resportar serian:
100 (esperado), 90 (informado), 80 (informado correctamente). Por favor, no inluir en "informado correctamente” los resultados "sensible™ que fueron
reportados erréneamente para antibiéticos cuyo resultado esperado es “intermedio™ o “resistente”. Proceder de la misma manera para las interpretaciones de
“resistente” e "intermedio”.

Errores de interpretacion

ERROR MENOR: Definido como un resultado intermedio que se informa erréneamente como susceptible o resistente o un resultado sensible o resistente se
informa erréneamente como intermedio.

ERROR GRAVE: Definido como un resultado sensible que se informa erréneamente como resistente.

ERROR MUY GRAVE: Definido como un resultado resistente que se informa erréneamente como sensible.




Laboratorios Tipo B
Menor complejidad

ler. semestre

2do. semestre

Salmonella Typhimurium

Myroides odoratus/odoratimimus

Enterococcus faecium

Klebsiella pneumoniae

Evaluacion del desempefio de las instituciones participantes

Concordancia de resultados entre el laboratorio de referencia y los laboratorios clinicos

Diagnostico microbiolégico Ne %
Género y especie correctos 1075 87,8
Género correcto 34 2,8
Género correcto y especie incorrecta 50 4,1
Género incorrecto 65 5,3
N° total de identificaciones 1224 ?ffffffffff
Tamario del halo del antibiograma Ne %
Dentro del rango de referencia 3685 87,7
Fuera del rango de referencia 518 12,3
N° total de halos de inhibicion 4203 et

Interpretacion del resultado del

Laboratorio de referencia

Laboratorio clinico

Laboratorio clinico

antibiograma * N° (Esperado) N° (Informado) N° (Informado correctamente) %
Sensible 1700 1709 1658 97,0
Resistente 3404 3361 3328 99,0
Intermedio 24 56 24 42,9
N° total de resultados de antibiograma 5128 5126 5010 97,7
Errores de interpretacion Ne %

Menor 32 0,6

Grave 33 0,6

Muy grave 51 1,0

No total de errores de interpretacion 116 2,3

*Interpretacion del resultado del antibiograma
En esta parte, se debe colocar la informacion sobre la concordancia de los resultados entre el laboratorio de referencia y los laboratorios clinicos que se
evaluaron. Por favor, coloque aqui solo el nimero de prubas que coincidieron con el resultados esperado por el laboratorio nacional de referencia. Ej.: de

acuerdo a las cepas enviadas y al nro de laboratorios participantes de la encuenta el laboratorio de referencia espera un total de 100 interpretaciones "sensible
pero solo 90 interpretaciones fueron recibidas. De estas 90, 80 fueron correctamente informadas como "sensible". Por lo tanto, los nimeros a resportar serian:
100 (esperado), 90 (informado), 80 (informado correctamente). Por favor, no inluir en "informado correctamente” los resultados "sensible" que fueron

reportados erréneamente para antibiéticos cuyo resultado esperado es "intermedio” o

"resistente" e "intermedio”.

Errores de interpretacion

“resistente”. Proceder de la misma manera para las interpretaciones de

ERROR MENOR: Definido como un resultado intermedio que se informa erréneamente como susceptible o resistente o un resultado sensible o resistente se
informa erréneamente como intermedio.
ERROR GRAVE: Definido como un resultado sensible que se informa erréneamente como resistente.

ERROR MUY GRAVE: Definido como un resultado resistente que se informa erréneamente como sensible.

Otros comentarios

Mecanismos de resistencia:

Cepa 1:Resistencia a azitromicina (gen mphA)

Cepa 2: Solo enviada para identificacion
Cepa 3: Resistencia a glicopéptidos (gen vanA) + Resistencia a linezolid (mutacién ribosomal)
Cepa 4: Carbapenemasa tipo OXA-48




Shigella spp. de origen comunitario. Argentina 2018

Total Ne Porcentaje
" N Microorganismo Antibiético . N
Ne Intermedio Resistente Intermedio Resistente
1813 19 1443 Shigella flexneri AMP 1,0 79,6 100 ¥
NT NT NT AMC #iVALOR! #iVALOR!
1207 3 4 POD 0,2 0,0
1917 4 7 CTX 0,2 0,4
NT NT NT CAZ #{VALOR! #iVALOR! B %R
NT NT NT FOX #iVALOR! #iVALOR! "%l
NT NT NT #iVALOR! #iVALOR!
1910 22 624 1,2 32,7
NT NT NT #iVALOR! #iVALOR!
1896 4 3 0,2 0,2
1528 4 2 0,3 0,1 Shigella flexneri
1828 7 2 0,4 0,1
NT NT NT #iVALOR! #iVALOR!
838 0 570 Shigella sonnei 0,0 68,0
NT NT NT #{VALOR! #iVALOR! 100 -
522 0 10 POD 0,0 1,9 ,
918 5 11 CTX 0,5 1,2
NT NT NT CAZ #iVALOR! #iVALOR!
NT NT NT #iVALOR! #iVALOR! B %R
NT NT NT #iVALOR! #iVALOR! o
935 11 656 1,2 70,2 =%l
NT NT NT #iVALOR! #iVALOR!
930 2 1 0,2 0,1
767 1 0 0,1 0,0
885 5 3 0,6 0.3 Shigella sonnei
NT NT NT #iVALOR! #iVALOR!
193 1 142 Shigella spp AMP 0,5 73,6
NT NT NT AMC #iVALOR! #iVALOR!
NT NT NT POD #iVALOR! #iVALOR!
197 1 2 CTX 0,5 1,0
NT NT NT CAZ #iVALOR! #iVALOR!
NT NT NT #iVALOR! #iVALOR! B %R
NT NT NT #iVALOR! #iVALOR!
193 1 79 0,5 40,9 m %l
NT NT NT #iVALOR! #iVALOR!
197 0 0 0,0 0,0
139 0 0 0,0 0,0
164 1 1 0,6 0,6 Shige"a spp
NT NT NT #iVALOR! #iVALOR!




Salmonella por serotipos de origen comunitario. Argentina 2018

Total Ne Porcentaje
Serotipo N N Antibidtico N N
Ne Intermedia | Resistente Intermedia | Resistente 100
460 3 92 AMP 0,7 20,0 %0 1
NT NT NT AMC #iVALOR! #iVALOR! 80 7
NT NT NT POD #iVALOR! #iVALOR! 70
475 0 22 CTX 0,0 4,6 60 |
NT NT NT CAZ #{VALOR! #{VALOR! 50 B%R
spp. (no NT NT NT FOX #{VALOR! #{VALOR! 20 4 %
tiphymurium- no NT NT NT #iVALOR! #iVALOR! 30
enteritidis) 459 0 30 0,0 6,5 20 -
NT NT NT #iVALOR! #{VALOR! 10 4 I ﬂ»
221 36 3 16,3 1.4 o L= BN I | E—
290 0 2 FOS 0,0 0,7
NT NT NT #i{VALOR! #i{VALOR! N v@“ SEFFRFHE RE S
NT NT NT #iVALOR! #iVALOR!
Total Ne Porcentaje
Serotipo n n Antibiético n n 100 -
Ne Intermedia | Resistente Intermedia | Resistente )
80 0] 34 AMP 0,0 42,5 :g 1
NT NT NT AMC #iVALOR! #iVALOR!
NT NT NT POD #{VALOR! | #;VALOR! 70 1
80 1 2 CTX 1,3 2,5 60 1
NT NT NT CAZ #iVALOR! #iVALOR! 50 7 %R
NT NT NT FOX #iVALOR! #iVALOR! %l
Tiphymurium NT NT NT #iVALOR! #iVALOR!
80 0] 10 0,0 12,5
NT NT NT #iVALOR! #iVALOR!
78 23 0 29,5 0,0
78 0] 1 FOS 0,0 1,3
NT NT NT #iVALOR! #iVALOR!
NT NT NT #iVALOR! #iVALOR!
Total Ne Porcentaje
Serotipo N N Antibiético N N
Ne Intermedia | Resistente Intermedia | Resistente 100
34 0 1 AMP 0,0 2,9 %0 1
NT NT NT AMC #iVALOR! #iVALOR! 80
23 0] 0 POD 0,0 0,0 70
34 0] 0 CTX 0,0 0,0 60 -
NT NT NT CAZ #iVALOR! #iVALOR! 50 -+ %R
NT NT NT FOX #iVALOR! #iVALOR! 40 -+ %l
Enteritidis NT NT NT #iVALOR! #iVALOR! 30 4
34 1 1 2,9 2,9 20 +
NT NT NT #iVALOR! #iVALOR! 10 4
31 0 0 0’0 0’0 0 -+ .ﬁ"ﬁ
26 0] 0 FOS 0,0 0,0 D
NT NT NT #VALOR! | #i{VALOR! FELEF TS S S
NT NT NT #iVALOR! #iVALOR!




Escherichia coli, de infeccién urinaria de origen comunitario. Argentina 2018

T Ne Sexo Edad | Antibi6tico Porcentaje
N© Intermedia [ Resistente Intermedia Resistente
722 1 2 M <14 afios AMK 0,1 0,3
810 2 111 GEN 0,2 13,7
1104 18 841 AMP 16 76,2
NT NT NT AMC #i{VALOR! #iVALOR!
1038 201 350 AMS 19,4 33,7
NT NT NT CEP #iVALOR! #iVALOR!
917 0 72 czo 0,0 7,9
NT NT NT [ #i{VALOR! #iVALOR!
771 0 60 CFM 0,0 7,8
1110 4 477 SXT 0,4 43,0
1088 7 114 0,6 10,5 %R
NT NT NT #iVALOR! #iVALOR! a%
1019 19 s 19 0.8
2352 2 5 F =14 afios AMK 0,0 0.1
5180 5 380 GEN 0,2 7.3
7325 86 4726 AMP 12 64,5
NT NT NT AMC #iVALOR! #iVALOR!
5921 1138 1591 AMS 16,4 23.0
NT NT NT CEP #iVALOR! #iVALOR!
6136 0 329 czo 0,0 5.4
NT NT NT CXM #iVALOR! #iVALOR!
5619 0 263 CFM 0,0 2.7
7467 24 3037 SXT 0,3 20,7
7290 33 596 0,5 8.2
NT NT NT #iVALOR! #iVALOR!
5989 86 a7 12 0.7
625 2 2 ™ 15 a 60 AMK 0,6 0.3
686 0 98 GEN 0,0 143
1006 14 715 AMP 1,4 71,1 100 1
NT NT NT AMC #i{VALOR! #iVALOR!
889 156 248 AMS 17,5 27.9
NT NT NT CEP #i{VALOR! #iVALOR!
828 0 o1 czo 0,0 11.0
NT NT NT [ #i{VALOR! #iVALOR!
745 0 76 CFM 0,0 10.2
1001 3 267 SXT 0,3 26,7
1006 10 315 1,0 31,3 m%R
NT NT NT #iVALOR! #iVALOR! 5
887 16 12 18 1.4 %l
6415 7 5 F 15 a 60 AMK 0,1 0.1
7519 33 541 GEN 0,4 7.2
12046 265 7004 AMP 2,2 58.1
NT NT NT AMC #iVALOR! #iVALOR!
10938 1662 1865 AMS 15,2 171
NT NT NT CEP #iVALOR! #iVALOR!
10281 0 733 czo 0,0 7.1
NT NT NT CXM #iVALOR! #iVALOR!
8225 0 594 CFM 0,0 7.2
12068 33 2305 SXT 0,3 35,7
12139 79 2464 0.7 203
NT NT NT #iVALOR! #iVALOR!
11185 159 97 14 0.9
570 3 3 M > 60 AMK 0,5 0,5
548 11 102 GEN 17 157
872 15 631 AMP 17 72.4 100
NT NT NT AMC #i{VALOR! #iVALOR!
762 148 230 AMS 19,4 30,2
NT NT NT CEP #i{VALOR! #iVALOR!
703 0 129 czo 0,0 18,3
NT NT NT [ #i{VALOR! #iVALOR!
644 0 123 CFM 0,0 19.1
892 2 389 SXT 0,4 23,6
891 S 217 1,0 26,8
NT NT NT #iVALOR! #iVALOR! B%R
745 11 30 15 2,0 m %
1488 5 3 F =60 AMK 0,3 0.2
1779 10 207 GEN 0,6 116
2579 55 1612 AMP 2,1 62,5
NT NT NT AMC #iVALOR! #iVALOR!
2209 356 505 AMS 16,1 22.9
NT NT NT CEP #iVALOR! #iVALOR!
2056 0 241 czo 0,0 117
NT NT NT CXM #iVALOR! #iVALOR!
1774 0 203 CFM 0,0 114
2584 11 1063 SXT 0,4 21,1
2611 27 892 1,0 34,2
NT NT NT #iVALOR! #iVALOR!
2358 31 20 13 17




Escherichia coli, de origen hospitalario. Argentina 2018
Total N° Antibiético Porcentaje
N° Intermedia_| Resistente Intermedia| Resistente
3992 21 40 AMK 0.5 1,0
4050 25 633 GEN 0,6 15,6
4030 63 2968 AMP 1,6 73,6
1731 303 263 AMC 17,5 15,2
3988 183 216 TZP 4.6 5.4
3990 13 17 1IMP 0,3 0,4
3952 6 21 MEM 0.2 0.5
NT NT NT CEP #iVALOR! #iVALOR!
2640 597 842 czo 22,6 31,9
NT NT NT CFM #iVALOR! #iVALOR!
4171 28 834 CTX 0.7 20,0
3984 17 744 CAZ 0,4 18,7
3717 171 384 FEP 4.6 10,3
2619 46 82 FOX 1,8 3,1
NT NT NT #iVALOR! #iVALOR!
4286 54 1430 1,3 33,4
NT NT NT #iVALOR! #iVALOR!
4223 12 2005 0.3 47,5
2827 81 53 2,9 1,9
NT NT NT. FOS #{VALOR! #{VALOR!
2504 0 36 COL 0.0 1,4
NT NT NT #iVALOR! #i{VALOR!
NT NT NT #{VALOR! #iVALOR!

100 -~
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Neisseria meningitidis de origen comunitario. Argentina 2018

Total N° Antibidtico Porcentaje

Ne Intermedia | Resistente Intermedia | Resistente
43 36 0 AMP 83,7 0,0
43 25 0 PEN 58,1 0,0
43 0 CRO o CTX 0,0
43 0 0 0,0 0,0
nt NT NT #iVALOR! #iVALOR!
43 1 0 2,3 0,0
43 0 0 0,0 0,0
43 0 0 0,0 0,0
43 0 0 0,0 0,0
N° aislamientos no sensibles
AMP y PEN solo por CIM
100 ¥

80 -

60 o

40 o B %R

20 - m %l
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Staphylococcus spp de origen comunitario. Argentina 2018

> 3

Total N . AT Porcentaje

Ne Intermedio | Resistente Intermedio | Resistente

2495 98 328 S. aureus GEN 3.9 13,1

NT NT NT OXA #iVALOR! #iVALOR!

1949 0 876 FOX 0,0 44,9 100 1

2522 4 151 0.2 6.0

2361 60 98 2,5 4,2 90 +

2144 0 0 0.0 0,0

2330 0 0 0.0 0.0 80 4

2424 9 399 0.4 16,5

2406 40 551 1,7 22,9 70 4

2422 12 38 0.5 1,6

NT NT NT #{VALOR! #iVALOR! 60 1

2158 0 0 0.0 0.0 m%R
2271 3 2 0,1 0,1 50 1

NT NT NT #iVALOR! #iVALOR! %l
1082 4 8 0.4 0.7 40 1 1 -

1432 40 117 Staphylococcus 2,8 8,2

NT NT NT coagulasa | OXA | #iVALOR! #iVALOR! 30 T

1519 0 210 negativa FOX 0.0 27.0 g [ |

1796 27 167 1,5 10,4 20 1

1709 34 164 2.0 9.6 ]

765 B 0 1,0 0,0 10 1 I I l l
928 0 0 0.0 0.0 0 [ | l - . [}

1026 22 186 2,1 18,1 <|xI=lelelzlsizI= 2N olx >zl < xIcl =1zl sl z ==~ o <] >
1019 19 461 1,9 45,2 élglg ﬁlGlElg o) 5|E|5|5|§|8|g §|>°< elﬁ =] = gldlﬁ Els Elglgl,‘_)
926 5 56 0.5 6.0

NT NT NT #iVALOR! #iVALOR! S. aureus Staphylococcus coagulasa negativa
894 0 0 0.0 0.0

878 2 6 0.2 0.7

NT NT NT #iVALOR! #{VALOR!

637 3 61 0.5 9.6

VAN solo por CIM

Staphylococcus spp de origen hospitalario. Argentina 2018
o 3

Total N . Antibistico Porcentaje

N° Intermedio | Resistente Intermedio | Resistente

2337 62 364 S. aureus GEN 2.7 15,6 100

NT NT NT OXA #{VALOR! #{VALOR!

1806 0 748 FOX 0,0 41,4 90

2343 2 82 0.1 3,5

2159 35 162 1,6 7.5 80

2100 0 0 0.0 0.0

2306 0 0 0,0 0,0 70

2356 8 445 0.3 18,9

2365 54 595 2.3 252 60

2345 17 71 0.7 3.0 50

NT NT NT #iVALOR! #iVALOR!

2163 0 0 0,0 0,0 a0 +— - ®%R
2234 5 6 0,2 0,3 m%l
NT NT NT #{VALOR! #{VALOR! 30 1 -
1012 1 15 0,1 15
4704 397 1559 Staphylococcus 8.4 33,1 20

NT NT NT coagulasa #iVALOR! #iVALOR!

2691 0 1735 negativa 0,0 64,5 10 1
4749 49 1678 1,0 35,3 ] l [ _ . [ e l
4580 0 0 0.0 0.0 ﬁégﬁuE<>IU|u-||n=Sigggudogﬁuﬂguwzszggg
4553 70 2187 1,5 48,0
4577 84 3330 1,8 72,8 S. aureus Staphylococcus coagulasa negativa
4479 67 943 1,5 21,1

NT NT NT #{VALOR! #{VALOR!
4255 0 69 0.0 1.6
4293 25 29 0.6 0.7

NT NT NT #iVALOR! #iVALOR!

2784 26 214 0.9 7.7

VAN solo por CIM

Otros comentarios

Ceftarolina y Staphylococcus aureus de origen
comunitario (N: 1225): Sensible: 95,6% ,
Intermedio: 4,4 %, Resistente: 0%.
Ceftarolina y Staphylococcus aureus de origen
hospitalario (N: 1246): Sensible: 96,6% ,
Intermedio: 3,4 %, Resistente: 0%.




Neisseria gonorrhoeae de origen comunitario. Argentina 2018

El estandar oro para la vigilancia de la susceptibilidad a los antimicrobianos en N. gonorrhoeae es la determinacion de la concentracion inhibitoria minima sea por el método de dilucién en agar o por la utilizacién de tiras de gradiente (p ej. E-test, Mice, Liofilchem).
Teniendo en cuenta que muchos paises se encuentran en proceso de implementacion de la metodoloafa para determinar la CIM, se consideraran los datos provenientes de la difusion por discos, hasta que la metodoloaia de viailancia sea implementada.
Para aquellos paises que tengan implementada las dos metodologias sélo debera cargar los datos de CIM

Prueba de Concentracién Inhibitoria Minima (CIM

Método utilizado: Dilucién en agar (selecciona el método)

PEN 0.256 0.5 10 20 4.0 8.0 16.0 32.0 64.0 128.0 2256
n (todas) 868 1 1 11 107 191 168 114 98 95 24 26 26 6 0
% 100 0,1 0,1 1.3 12,3 22,0 19,4 13,1 11,3 10,9 28 3,0 3,0 0,7 0 0.2 55,0 44,8
n PPNG (solo Blac +) 315 0 0 0 0 0 1 47 90 95 24 26 26 6 0
% 0 0 0 0,3 14,9 28,6 30,2 7,6 8,3 8,3 19 0
TCY < 0. 0.064 0.256 0.5 1.0 2.0 LX) 8.0 16.0 32.0 64.0 128.0 2 256.0
n (todas) 34 324 246 89 1 1 47 123 0 0 0
% 3.9 37,3 28,3 10,3 0,1 0,1 54 14,2 0 0 0 4.3 65.7 30.1
n TRNG (conf. X BM) 0 0 0 0 0 0 47 123 0 0 0
% 0 0 0 0 0 0 27,6 72,4 0 0 0
AZM* 0.256 0.5 1.0 2.0 4.0 8.0 16.0 32.0 64.0 128.0 2 256.0
n 301 140 11 5 28 3 0 0 0 0 1
% 34,7 16,1 1,3 0,6 3,2 0,3 0 0 0 0 0,115207 78.3 16.1 55
16 5 0 4 1 1 4 106 122 237 125 46 0 0 0 0
26.0 0.7 733
100 0 0
100 0
100 0

"Blac +": bet:

icos para AZM, se u

za el propuesto por EUCAST (S<0,25ug/ml; I=0,5ug/ml; R=1pg/ml).

PEN TCcY AZM
250 350 40,0
300
200 350
250 300
150 200 250
100 150
100
50 I © I
0 — — - — - 0 — |
o & & & ° o o o o o o y o & 5 & ® e e O S S
5§ RS & o S N " S S © » & & B R S S
mn(todas) W n PPNG (solo Blac +) =n(todas) mnTRNG (conf. X BM)
CIP Sp
250 700
600
200
500
10 400
300
200
I 100
- 0 —
E I R R R Y R S 5 > » © ° o o °
N O R N S S 3 @ o & o 8 S IS S
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CFM 100,0
350 90,0
80,0
70,0
60,0
mR%
50,0
"%
40,0
30,0
20,0
10,0
o® & \J S S
Q\ Q@ < N v 0,0
Prueba de difusién con discos
Total Ne Antibiético Porcentaje ido del Puntos de corte
Ne Intermedia Resistente Intermedia Resistente disco (ug) S (mm) I (mm) R (mm) 100 1
NT NT NT #iVALOR! #iVALOR! 10 =47 27-46 <26 90 1
NT NT NT #iVALOR! | #iVALOR! 5 >41 28-40 <27 80 4
NT NT NT #iVALOR! #iVALOR! 30 238 31-37 <30
NT NT #iVALOR! 100 218 15-17 <14 70 1
#iVALOR! 30 >31 - <31 60 9
" H %R
#iVALOR! 30 235 - <35 50 o
20 - | %I
Ne° de aislamientos no sensibles 30 1
Otros comentarios
Nombre de la institucién que reporta: Servicio de Enfermedades
de Transmision Sexual - INEI - ANLIS "Dr. C. G. Malbran™ PEN cp TCY sP CFM CRO
Nombre de contacto: Patricia Galarza - Programa de Vigilancia de

la Sensibilidad Antimicrobiana de Gonococo (PROVSAG)-Red ITS
Correo electrénico: pgalarza@anlis.gov.ar




Streptococcus pneumoniae de origen comunitario, aislamientos de meningitis. Argentina 2018

Total Ne Edad | Antibi6tico Porcentaje
No Intermedio | Resistente Intermedio | Resistente
30 0 12 < 6 afios OXA 0,0 40,0
NT NT NT 1PM #iVALOR! #iVALOR!
28 0 1 MEM 0.0 36 100 1
NT NT NT CXM #iVALOR! #iVALOR! 90 4
30 0 12 PEN 0.0 40,0
30 0 1 0,0 3,3 80 1
30 0 0] 0,0 0,0 -
29 5 12 17,2 21,4 O |
30 0 0] 0,0 0,0
NT NT NT #iVALOR! #iVALOR!
30 0 0] 0,0 0,0
30 0 7 0,0 23,3 H%R
30 0 9 0,0 30,0
30 0 0 0,0 0,0 %
30 [o] 10 0,0 33,3
20 0 8 0,0 40,0
NT NT NT #iVALOR! #iVALOR!
20 0 1 0,0 5,0
NT NT NT #iVALOR! #iVALOR!
20 0 8 PEN 0,0 40,0
20 0 1 0,0 5,0
20 0 0] 0,0 0,0
20 6 5 30,0 25,0 =
20 0 o 0.0 0,0 <6afios
NT NT NT #iVALOR! #iVALOR!
20 0 0] 0,0 0,0
20 0 5 0,0 25,0
20 0 6 0,0 30,0
20 0 0] 0,0 0,0
20 0 10 0,0 50,0
IPM, CXM, PEN y CTX solo por CIM
Streptococcus pneumoniae de origen comunitario, aislamientos de infecciones no meningeas. Argentina 2018
Total N° Edad | Antibiético Porcentaje
N° Intermedio | Resistente Intermedio | Resistente
106 0 36 < 6 afios OXA 0,0 34,0
NT NT NT 1PM #iVALOR! #iVALOR!
103 6 0] MEM 5.8 0,0 100
NT NT NT CXM #iVALOR! #iVALOR! 90
106 [¢] 0 PEN 0,0 0,0
106 3 [0] AMX 2,8 0,0 80
105 0 0] 0,0 0,0
106 0 1 0,0 0,9 70
101 18 32 17,8 31,7
106 0 0 0.0 0,0 60 1
NT NT NT #iVALOR! #iVALOR!
106 0 0 0.0 0,0 50
106 1 21 0,9 19,8 - H%R
104 0 28 0,0 26,9 40 m%l
106 0 0] 0,0 0,0 30 — “u -
106 0 32 0,0 30,2
92 0 18 fi 0,0 19,6 20 | -I—I— |
NT NT NT 1PM #iVALOR! #iVALOR! I
89 1 1 MEM 1,1 1,1 048 B B B
NT NT NT CXM #{VALOR! #iVALOR! R - I I I - - I l
92 1 0 PEN 1,1 0,0 0 N 1 19 0 P 9 ) O 9
92 2 o] 2,2 0,0 = Zl=2zlz = ZiZ3xz1=
89 0 0 0,0 0,0 EE552E'G35"33§““‘Eéggaﬁﬁbsﬁiéguwﬂi
89 0 [0] 0,0 0,0
92 20 12 21,7 13,0 <6 afios 2 6 afios
92 0 [0] 0,0 0,0
NT NT NT #iVALOR! #iVALOR!
92 0 [0] 0,0 0,0
92 0 8 0,0 8,7
92 0 12 0,0 13,0
92 0 0 0,0 0,0
92 0 20 0,0 21,7
IPM, CXM, PEN, AMX y CTX solo por CIM
Otros comentarios:
SPN sitio meningeo:
PEN y CTX segin BP meningeo.
Ceftarolina 100% sensible en todas las edades.
SPN infecciones no meningeas:
PEN y CTX seglin BP no meningeo.
PEN segln BP si meningeo <6 afios R: 34%; >= 6 afios R: 19,6%
CTX seglin BP sitio meningeo <6 afios R: 0%,
I: 5,7%; >= 6 afios I: 2,2%, R: 0%
Ceftarolina 100% sensible en todas las edades.




Haemophilus influenzae de origen comunitario. Argentina 2018

o A ha A Procedencia Edad Antibidtico Po.rcenta]e.
N° Intermedia | Resistente Intermedia | Resistente
112 8 20 AMP 7,1 17,9
NT NT NT AMS #iVALOR! #iVALOR!
112 0] 1 AMC 0,0 0,9
112 5 5 4.5 4.5
1

112

Invasivos

= 6 afios

0.9

#iVALOR! #iVALOR!
AMS #iVALOR! #iVALOR!
#iVALOR! #iVALOR!

#iVALOR!

#iVALOR!

#iVALOR!

#iVALOR!

#iVALOR!
#iVALOR!
#iVALOR!
#iVALOR!

211

No invasivos

= 6 afios

#iVALOR!

#iVALOR!
#iVALOR!
#iVALOR!
#iVALOR!

AMS

0,0

100

920

80

70

60

50

40

Invasivos No invasivos

B %R
m %l

2,6
AMS #iVALOR! #iVALOR!
0,0 8,2

0,8

4,4

0,4

3.8
#iVALOR!
#iVALOR!

Ne° de aislamientos no sensibles

#iVALOR!

Otros comentarios:

Aislamientos Invasivos: RED SIREVA Il - Método de
dilucién (CIM)

Aislamientos No invasivos: RED WHONET-Argentina
Metodo de Difusién
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Streptococcus R-hemolitico del grupo A (S. pyogenes) de origen comunitario. Argentina 2018

Antibidtico

Porcentaje

Intermedio | Resistente

Total Ne

Ne Intermedio| Resistente
1455 0
1362 7 3
2148 8 34
2083 41 51

NT NT NT

N© de aislamientos no sensibles

Streptococcus B-hemolitico del grupo B (S. agalactiae) de origen comunitario.

PEN

0,5 0,2

0,4 1,6

2,0 2,4
#iVALOR! | #{VALOR!

Antibiodtico

Porcentaje

Intermedio | Resistente

Total Ne
Ne Intermedio| Resistente
805 0
929 15 80
947 11 126
923 29 154
NT NT NT

N° de aislamientos no sensibles

PEN

1,6 8,6

1,2 13,3

3,1 16,7
#iVALOR! #iVALOR!

100
80
60
40
20

W %R
m %l

ERI TCY

100
80
60
40
20

H %R
m %l

PEN LvX

CLI

ERI T
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Campylobacter spp de origen comunitario. Argentina 2018
Total Ne Porcentaje
. . Antibiético ) .

Ne Intermedio | Resistente Intermedio | Resistente 100
264 0 163 0,0 61,7
NT NT NT #iVALOR! #iVALOR!
NT NT NT #iVALOR! #iVALOR! B %R
275 1 11 0,4 4,0
NT NT NT #iVALOR! #iVALOR! | %l
202 1 48 0,5 23,8
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Enterobacter cloacae de origen hospitalario. Argentina 2018

Total Ne Porcentaje
Antibiotico
Neo Intermedio | Resistente Intermedio | Resistente
1458 23 42 AMK 1,6 2,9
1445 25 345 1,7 23,9
1421 114 253 8,0 17,8
1430 61 79 4,3 5,5
1437 11 70 0,8 4,9
1086 50 110 4,6 10,1
NT NT NT #iVALOR! #iVALOR!
1051 24 453 2,3 43,1
NT NT NT #iVALOR! #iVALOR!
1344 113 243 8,4 18,1
1442 4 510 0,3 35,4
NT NT NT #iVALOR! #iVALOR!
1483 113 233 7,6 15,7
511 1 57 0,2 11,2
1020 (0] 23 0,0 2,3
646 (0] 31 0,0 4,8
NT NT NT #iVALOR! #iVALOR!

COL solo por CIM

100
90
80
70
60

H %R
| %l
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Klebsiella pneumoniae de origen

hospitalario. Argentina 2018

Total N°e Antibiotico Porcentaje
Ne Intermedio | Resistente Intermedio | Resistente
5962 179 495 AMK 3,0 8,3
5964 66 2147 GEN 1,1 36,0
1996 261 916 AMC 13,1 45,9
5261 173 2946 AMS 3,3 56,0
6004 516 2119 TZP 8,6 35,3
5941 107 903 1PM 1,8 15,2
5968 66 961 MEM 1,1 16,1
4304 142 861 ETP 3,3 20,0
NT NT NT CEP #iVALOR! #iVALOR!
5963 72 3112 1,2 52,2
6042 21 3226 0,3 53,4
NT NT NT #iVALOR! #iVALOR!
5566 184 2688 3,3 48,3
3826 310 643 8,1 16,8
6145 49 2974 0,8 48,4
NT NT NT #iVALOR! #iVALOR!
6257 468 2421 7,5 38,7
3490 963 1030 27,6 29,5
1976 40 285 2,0 14,4
4230 0 321 0,0 7,6
2875 0] 224 0,0 7,8
NT NT NT #iVALOR! #iVALOR!

COL solo por CIM

80 -

60

40

100 v

&+ & L

& & &

B %R
H %Il
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Enterococcus spp. de origen hospitalario. Argentina 2018

Jol N® Microorganismo | Antibiético Porcentaje

Ne Intermedio | Resistente Intermedio | Resistente
2369 12 533 GEH 0,5 22,5
2367 3 404 STH 0,1 17,1
3030 0 [0] Enterococcus AMP 0,0 0,0
2238 41 36 faecalis 1,8 1,6
2425 3 28 TEC 0,1 1,2
2977 42 50 VAN 1,4 1,7
822 1 139 GEH 0,1 16,9
835 2 227 STH 0,2 27,2
950 0 798 Enterococcus AMP 0,0 84,0
880 18 14 faecium 2,0 1,6
827 50 467 TEC 6,0 56,5
958 2 604 VAN 0,2 63,0
121 0 17 GEH 0,0 14,0
126 1 23 STH 0,8 18,3
140 0 29 Enterococcus AMP 0,0 20,7
80 5 3 spp 6,3 3,8
138 1 12 TEC 0,7 8,7
167 1 29 VAN 0,6 17,4
100 ¥

80 1

60 17

40 4 B %R

B %l

20 o [

Enterococcus
faecalis

Enterococcus

faecium

Enterococcus spp




Acinetobacter baumannii de origen hospitalario. Argentina 2018

Total N° Antibiético Porcentaje

N° Intermedio Resistente Intermedio Resistente
1262 107 335 AMK 8,5 26,5
1372 58 927 GEN 4,2 67,6
1345 354 720 AMS 26,3 53,5
1359 22 1147 TZP 1,6 84,4
1391 1 1150 IPM 0,1 82,7
1398 1 1159 MEM 0,1 82,9
1387 78 1062 CAZ 5,6 76,6

NT NT NT CTX #iVALOR! #iVALOR!

NT NT NT CRO #iVALOR! #iVALOR!
1350 93 1041 FEP 6,9 77,1
1316 4 1069 0,3 81,2
1387 6 1148 0,4 82,8
1106 0 12 0,0 1,1
804 55 55 6,8 6,8
912 0 88 0,0 9,6

NT NT NT #iVALOR! #iVALOR!

COL solo por CIM

100 v

B %R
H %l
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Pseudomonas aeruginosa de origen hospitalario. Argentina 2018

Total N°e Antibiodtico Porcentaje
N©e Intermedia | Resistente Intermedia Resistente
3840 69 522 AMK 1,8 13,6
3757 94 763 GEN 2,5 20,3
NT NT NT PIP #iVALOR! #iVALOR!
3757 334 699 TZP 8,9 18,6
3845 104 824 1PM 2,7 21,4
3847 235 742 MEM 6,1 19,3
2414 418 451 ATM 17,3 18,7
3848 331 477 CAZ 8,6 12,4
NT NT NT CFP #iVALOR! #iVALOR!
3743 329 464 FEP 8,8 12,4
2349 0 63 COL 0,0 2,7
3848 114 955 [ cr ] 3,0 24,8
100 -
B %R
m %l
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