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Evaluacién externa del desempeiio de los participantes de la red
Especies enviadas para la evaluacion del desempeiio

ler. semestr 2do. semestr
Laboratorios Tipo A Erb SEEAE do. semestre

Mayor complejidad Bordetella bronchiseptica
Staphylococcus
pseudintermedius
Acinetobacter pittii
Citrobacter amalonaticus

Evaluacion del desempeiio de las instituciones participantes

Concordancia de resultados entre el laboratorio de referencia y los laboratorios clinicos

Diagndstico microbiolégico N° %
Género y especie correctos 234 66,28895184
Género correcto 23 6,515580737
Género correcto y especie incorrecta 92 26,06232295
Género incorrecto 4 i 1,133144476
N° total de identificaciones 353 %////////////////////////////////j
Tamano del halo del antibiograma N° %
Dentro del rango de referencia 908 89,54635108
Fuera del rango de referencia 106 10,45364892
, 7
N° total de halos de inhibicién 1014
Interpretacién del resultado del Laboratorio de referencia Laboratorio clinico Laboratorio clinico
antibiograma * N° (Esperado) N° (Informado) N° (Informado correctamente) %
Sensible 503 525 496| 94,4761905
Resistente 964 926 923[ 99,6760259
Intermedio 0 14 0 0
N° total de resultados de antibiograma 1467 1465 1419 96,8600683
Errores de interpretacion Ne° %
Menor 14 0,955631399
Grave 3 0,204778157
Muy grave 29 1,979522184
No total de errores de interpretacién 46 3,139931741

NOTA: Ubicarse en cada casilla con el ratén en la pestaifia roja y aparecera el comentario de que dato insertar, el
calculo es automatico

*Interpretacion del resultado del antibiograma

En esta parte, se debe colocar la informacion sobre la concordancia de los resultados entre el laboratorio de referencia y los laboratorios clinicos
que se evaluaron. Por favor, coloque aqui solo el nUmero de prubas que coincidieron con el resultados esperado por el laboratorio nacional de
referencia. Ej.: de acuerdo a las cepas enviadas y al nro de laboratorios participantes de la encuenta el laboratorio de referencia espera un total
de 100 interpretaciones "sensible" pero solo 90 interpretaciones fueron recibidas. De estas 90, 80 fueron correctamente informadas como
"sensible". Por lo tanto, los nimeros a resportar serian: 100 (esperado), 90 (informado), 80 (informado correctamente). Por favor, no inluir en
"informado correctamente" los resultados "sensible" que fueron reportados erroneamente para antibidticos cuyo resultado esperado es
"intermedio" o "resistente". Proceder de la misma manera para las interpretaciones de "resistente" e "intermedio".

Errores de interpretacién

ERROR MENOR: Definido como un resultado intermedio que se informa erroneamente como susceptible o resistente o un resultado sensible o
resistente se informa erréneamente como intermedio.

ERROR GRAVE: Definido como un resultado sensible que se informa erréneamente como resistente.

ERROR MUY GRAVE: Definido como un resultado resistente que se informa erréneamente como sensible.




ler. semestre 2do. semestre
Laboratorios Tipo B
Menor complejidad Bordetella bronchiseptica
Staphylococcus
pseudintermedius
Acinetobacter pittii
Citrobacter amalonaticus

Eval ion del d peiio de las instituciones participantes

Concordancia de resultados entre el laboratorio de referencia y los laboratorios clinicos

NOTA: Ubicarse en cada casilla con el ratén en la pestaiia roja y aparecera el comentario de que dato insertar, el
calculo es automatico

*Interpretacion del resultado del antibiograma

En esta parte, se debe colocar la informacién sobre la concordancia de los resultados entre el laboratorio de referencia y los laboratorios clinicos
que se evaluaron. Por favor, coloque aqui solo el nimero de prubas que coincidieron con el resultados esperado por el laboratorio nacional de
referencia. Ej.: de acuerdo a las cepas enviadas y al nro de laboratorios participantes de la encuenta el laboratorio de referencia espera un total
de 100 interpretaciones "sensible" pero solo 90 interpretaciones fueron recibidas. De estas 90, 80 fueron correctamente informadas como
"sensible". Por lo tanto, los nimeros a resportar serian: 100 (esperado), 90 (informado), 80 (informado correctamente). Por favor, no inluir en
"informado correctamente" los resultados "sensible" que fueron reportados errdoneamente para antibiéticos cuyo resultado esperado es
"intermedio" o "resistente". Proceder de la misma manera para las interpretaciones de "resistente" e "intermedio".

ERROR MENOR: Definido como un resultado intermedio que se informa erréneamente como susceptible o resistente o un resultado sensible o
resistente se informa erréneamente como intermedio.

ERROR GRAVE: Definido como un resultado sensible que se informa erréneamente como resistente.

ERROR MUY GRAVE: Definido como un resultado resistente que se informa erréneamente como sensible.

Otros comentarios

Mecanismos de resistencia:
Cepa 1:Solo enviada para identificacion
Cepa 2: Meticilino Resistencia + MLSb Constitutivo (gen ermB)
Cepa 3: Carbapenemasa Inhibible por EDTA (MBL, NDM-1)
Cepa 4: Carbapenemasa Inhibible por EDTA (MBL, NDM-1) + Resistencia a Colistin mcr-1.5 + AMPc
plasmidico CMY-6 + metilasa de aminoglucosidos rmtC

Diagnéstico microbiolégico N° %
Género y especie correctos 648 51,67464115
Género correcto 173 13,79585327
Género correcto y especie incorrecta 370 29,50558214
Género incorrecto 63 i 5,023923445
N° total de identificaciones 1254
T fio del halo del antibiograma N° %
Dentro del rango de referencia 3929 88,35169777
Fuera del rango de referencia 518 11,64830223
N° total de halos de inhibicién 4447
Interpretacion del resultado del Laboratorio de referencia | Laboratorio clinico Laboratorio clinico
antibiograma * N° (Esperado) N° (Informado) N° (Informado correct te) %
Sensible 1776 1906 1736| 91,0807975
Resistente 3582 3395 3366| 99,1458027
Intermedio 0 46 0 0
N° total de resultados de antibiograma
5358 5347 5102| 95,4179914
Errores de interpretacion N° %
Menor 46 0,860295493
Grave 29 0,542360202
Muy grave 170 3,179352908
No total de errores de interpretacion 245 4,582008603




Shigella spp. de origen comunitario

iokal N° Microorganismo | Antibiético Porcentaje

No Intermedio Resistente Intermedio Resistente 100 ¥

1556 36 1220 Shigella flexneri AMP 2,31 78,41

NT NT NT AMC #iVALOR! #iVALOR! 80 o

843 2 6 POD 0,24 0,71 -

1574 0 12 CcTX 0,00 0,76 60 1

NT NT NT CAZ #iVALOR! #iVALOR! 40 o B %R
NT NT NT FOX #iVALOR! #iVALOR!

NT NT NT CHL #iVALOR! #iVALOR! 20 o u %I
1570 33 434 SXT 2,10 27,64

NT NT NT #iVALOR! #iVALOR! 0 o

1582 10 10 0,63 0,63 3

1128 1 3 0,09 0,27

1468 10 1 0,68 0,07 Shigella flexneri

NT NT NT #iVALOR! #iVALOR!

572 3 305 Shigella sonnei 0,52 53,32

NT NT NT #iVALOR! #iVALOR!

436 2 6 0,46 1,38 100 =

679 0 10 0,00 1,47

NT NT NT #iVALOR! #iVALOR! 80 -

NT NT NT #iVALOR! #iVALOR!

NT NT NT #IVALOR! #IVALOR! 60 +

673 10 498 1,49 74,00 40 - %R
NT NT NT #iVALOR! #iVALOR!

669 31 3 4,63 0,45 20 1 =%l
503 0 1 0,00 0,20 _

599 4 0 0,67 0,00 0 re

NT NT NT #iVALOR! #iVALOR! s

203 2 171 Shigella spp 0,99 84,24 <

NT NT NT #iVALOR! #iVALOR! . .

13 0 1 0.00 0.89 Shigella sonnei

203 0 2 0,00 0,99

NT NT NT CAZ #iVALOR! #iVALOR!

NT NT NT #iVALOR! #iVALOR! 100 -

NT NT NT #iVALOR! #iVALOR!

203 3 88 1,48 43,35

NT NT NT #iVALOR! #iVALOR!

199 7 2 3,52 1,01

93 0 1 0,00 1,08 ks
170 0 0 0,00 0,00 %l
NT NT NT #iVALOR! #iVALOR!

Shigella spp




Salmonella por serotipos de origen comunitario
Serotipo k] S Antibidtico Roicentale
N° Intermedial Resistente Intermedia| Resistente 100 -
469 6 77 AMP 1,28 16,42 90
NT NT NT AMC #iVALOR! | #iVALOR! 20
NT NT NT POD #iVALOR! | #iVALOR! L
468 1 7 CTX 0,21 1,50 0T
NT NT NT CAZ #IVALOR! | #iVALOR! 60 T
Salmonella sp. NT NT NT FOX #iVALOR! | #iVALOR! 0T %R
No Tiphymurium NT NT NT #iVALOR! | #iVALOR! 40 7 %l
No Enteritidis 467 0 22 0,00 4,71 30
NT NT NT #iVALOR! | #iVALOR! 20
261 42 4 16,09 1,53 10 I n
308 0 3 | FOS 0,00 0,97 = =
NT NT NT #iVALOR! | #iVALOR! : O & & & o L QR 5 & A
NT NT NT #iVALgR! #iVALgR! V@V@Q S E T T O T
. Total N° - Porcentaje
e N° Intermedial Resistente e Intermedia| Resistente 100
45 0 23 AMP 0,00 51,11 90 1
NT NT NT AMC #iVALOR! | #iVALOR! 80
NT NT NT POD #iVALOR! | #iVALOR! 70
47 0 5 CTX 0,00 10,64 60 |
NT NT NT CAZ #iVALOR! | #iVALOR! 50 4] T
NT NT NT FOX #iVALOR! | #iVALOR! 40 + .
Salmonelia NT NT NT #IVALOR! | #iVALOR! 30 4 !
Tiphymurium
47 0 9 0,00 19,15 20 +
NT NT NT #iVALOR! | #iVALOR! 10 ¥ l '
46 16 1 | 34,78 2,17 Y e e e
41 0 0 FOS 0,00 0,00
NT NT NT #iVALOR! | #iVALOR! §<z$<, & SRS Lf;\w‘-“\ S & S
NT NT NT #iVALOR! | #iVALOR!
. Total N° - Porcentaje g
Serotipo Ne° Intermedia| Resistente Antibiotico Intermedia| Resistente 122 |
14 0 5 AMP 0,00 35,71
NT NT NT AMC #IVALOR! | #iVALOR! 80 1
NT NT NT POD #iVALOR! | #iVALOR! 70 1
17 0 2 CTX 0,00 11,76 60 -
NT NT NT CAZ #iVALOR! | #iVALOR! 50 - B %R
NT NT NT FOX #iVALOR! | #iVALOR! 40 + .
Salmonella NT NT NT #IVALOR! | #iVALOR! | /’l
Enteritidis 30
16 0 1 0,00 6,25 20 |
NT NT NT #iVALOR! | #iVALOR!
17 2 0 11,76 0,00 I D
17 0 0 | FOS 0,00 0,00 0 === PN i
NT NT NT #IVALOR! | #iVALOR! @QS(J SLEFTFF S eS¢
NT NT NT #iVALOR! | #iVALOR!




Escherichia coli, de infeccién urinaria de origen comunitario

Total Ne Sexo Edad | Antibiético S 100
N° Intermedia | Resistente Intermedia Resistente 90
689 1 3 M <14 afios AMK 0,15 0,44
803 3 106 GEN 0,37 13,20
964 10 720 AMP 1,04 74,69
NT NT NT #iVALOR! #iVALOR!

858 203 208 23,66 24,24

NT NT NT CEP #iVALOR! #iVALOR! B%R
788 0 92 Cczo 0,00 11,68

NT NT NT CXM #iVALOR! #iVALOR! 2%l
931 0 89 CFM 0,00 9,56

974 5 466 SXT 0,51 47,84

984 81 142 8,23 14,43

NT NT NT #iVALOR! #iVALOR!

920 26 5 2,83 0,54

4064 4 2 F <14 afios AMK 0,10 0,05

4913 13 395 GEN 0,26 8,04

6273 93 4118 AMP 1,48 65,65
NT NT NT #iVALOR! #iVALOR!

5592 1286 928 23,00 16,60
NT NT NT CEP #iVALOR! #iVALOR!

5368 0 257 czo 0,00 4,79
NT NT NT CXM #iVALOR! #iVALOR!

5840 0 256 CFM 0,00 4,38

6395 24 2641 SXT 0,38 41,30

6374 414 672 6,50 10,54
NT NT NT #iVALOR! #iVALOR!

6084 72 30 1,18 0,49
705 3 2 M 15 a 60 AMK 0,43 0,28
746 3 108 GEN 0,40 14,48 %R
955 23 670 AMP 2,41 70,16
NT NT NT #iVALOR! #iVALOR! m%l
742 197 151 26,55 20,35
NT NT NT CEP #iVALOR! #iVALOR!

967 0 114 Cczo 0,00 11,79
NT NT NT CXM #iVALOR! #iVALOR!
920 0 110 CFM 0,00 11,96
970 3 434 SXT 0,31 44,74
985 41 341 4,16 34,62
NT NT NT #iVALOR! #iVALOR!
870 15 13 1,72 1,49

6303 7 5 F 15 a 60 AMK 0,10 0,07

7615 28 539 GEN 0,37 7,08

10284 243 6148 AMP 2,36 59,78
NT NT NT #iVALOR! #iVALOR!

7965 1621 1101 20,35 13,82
NT NT NT CEP #iVALOR! #iVALOR!

8546 0 551 czo 0,00 6,45
NT NT NT CXM #iVALOR! #iVALOR!

9699 0 589 CFM 0,00 6,07

10417 25 3784 SXT 0,24 36,33

10495 516 2477 4,92 23,60
NT NT NT #iVALOR! #iVALOR! B%R

9532 114 55 1,20 0,58 %l
765 4 4 M > 60 AMK 0,52 0,52
800 4 139 GEN 0,50 17,38
953 20 685 AMP 2,10 71,88
NT NT NT #iVALOR! #iVALOR!

647 168 148 25,97 22,87
NT NT NT CEP #iVALOR! #iVALOR!
764 0 144 (7 0,00 18,85
NT NT NT CXM #iVALOR! #iVALOR!

1014 0 157 CFM 0,00 15,48
962 4 419 SXT 0,42 43,56
972 38 471 3,91 48,46
NT NT NT #iVALOR! #iVALOR!

844 15 22 1,78 2,61

2323 6 4 F > 60 AMK 0,26 0,17

2466 16 293 GEN 0,65 11,88

3098 56 1951 AMP 1,81 62,98
NT NT NT #iVALOR! #iVALOR!

2004 478 361 23,85 18,01
NT NT NT CEP #iVALOR! #iVALOR!

2454 0 292 czo 0,00 11,90
NT NT NT CXM #iVALOR! #iVALOR!

2789 0 296 CFM 0,00 10,61

3127 6 1230 SXT 0,19 39,33

3151 170 1154 5,40 36,62
NT NT NT #iVALOR! #iVALOR!

2809 40 40 1,42 1,42




Escherichia coli, de origen hospitalario

Total N° Antibiético Por j

No Intermedia | Resistente Intermedia | Resistente 100 7

3258 12 48 AMK 0,37 1,47

3299 31 543 GEN 0,94 16,46 90 1

3351 62 2471 AMP 1,85 73,74

1383 280 263 20,25 19,02

3267 140 218 4,29 6,67

3256 3 45 IMP 0,09 1,38

3249 7 40 MEM 0,22 1,23

NT NT NT CEP #iVALOR! | #iVALOR!

2315 481 875 czo 20,78 37,80

NT NT NT CFM #iVALOR! | #iVALOR!

3544 18 807 CTX 0,51 22,77 B%R
3194 19 698 CAZ 0,59 21,85 %
3112 164 354 FEP 5,27 11,38

2119 37 78 FOX 1,75 3,68

NT NT NT #IVALOR! | #iVALOR!

3530 197 1327 5,58 37,59

NT NT NT #IVALOR! | #iVALOR!

3503 12 1636 0,34 46,70

2143 79 33 3,69 1,54

NT NT NT_| FOS #IVALOR! | #iVALOR!
2878 0 32 CcoL 0,00 1,11

NT NT NT #IVALOR! | #iVALOR!

- - Q © R 3 % S QL O a
NT NT NT #IVALORI | _#IVALOR! v@*’é&‘@ RS \Q&\&é&z 6"°<5§ & & ‘(o'\‘ & (§$°Q~‘;\_ NP
Otros ios

E. coli IU de origen comunitario: Debido al bajo numero
de datos para cefixima, en este campo se incluyo el
resultado de BLEE.




Neisseria meningitidis de origen comunitario

Total No Antibiético Porcentaje
N° Intermedia | Resistente Intermedia | Resistente
59 35 0 AMP 59,32 0,00
59 36 0 PEN 61,02 0,00
59 CRO o CTX
59 0 0 0,00 0,00
NT NT NT #iVALOR! #iVALOR!
59 0 2 0,00 3,39
59 0 0 0,00 0,00
59 0 0 0,00 0,00

N©° aislamientos no sensibles

AMP y PEN solo por CIM

100
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20
10

B %R

| %l




Staphylococcus spp de origen comunitario
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Total N° ~ Porcentaje
N° Intermedio | Resistente Intermedio | Resistente
2421 81 346 S. aureus GEN 3,35 14,29
NT NT NT OXA #iVALOR! #iVALOR!
1817 0 835 0,00 45,95
2472 2 49 0,08 1,98
2466 43 118 1,74 4,79
1960 0 0 0,00 0,00
2189 0 0 0,00 0,00
2392 6 435 0,25 18,19
2324 276 611 11,88 26,29
2378 6 57 0,25 2,40
NT NT NT #iVALOR! #iVALOR!
2122 0 0 0,00 0,00
2200 3 1 0,14 0,05
NT NT NT #iVALOR! #iVALOR!
809 1 7 0,12 0,87
1369 39 174 Staphylococcus 2,85 12,71
NT NT NT coagulasa OXA #iVALOR! #iVALOR!
1145 0 496 negativa 0,00 43,32
1524 13 229 0,85 15,03
1533 26 231 1,70 15,07
909 11 0 1,21 0,00
977 0 0 0,00 0,00
1067 7 266 0,66 24,93
1011 94 512 9,30 50,64
1003 6 70 0,60 6,98
NT NT NT #iVALOR! #iVALOR!
943 0 0 0,00 0,00
943 1 2 0,11 0,21
NT NT NT #iVALOR! #iVALOR!
490 3 48 0,61 9,79
VAN solo por CIM
Staphylococcus spp de origen hospitalario
Total N° ~ Porcentaje
N° Intermedia | Resistente Intermedia | Resistente
2137 58 312 S. aureus 2,71 14,60
NT NT NT #iVALOR! #iVALOR!
1626 0 699 0,00 42,99
2188 3 47 0,14 2,15
2127 34 137 1,60 6,44
1884 0 0 0,00 0,00
2080 0 0 0,00 0,00
2178 7 448 0,32 20,57
2187 221 527 10,11 24,10
2188 8 58 0,37 2,65
NT NT NT #iVALOR! #iVALOR!
1948 0 0 0,00 0,00
2056 4 6 0,19 0,29
NT NT NT #iVALOR! #iVALOR!
533 0 5 0,00 0,94
3892 309 1270 Staphylococcus 7,94 32,63
NT NT NT coagulasa #iVALOR! #iVALOR!
2290 1 1750 negativa 0,04 76,42
3861 19 1439 0,49 37,27
3936 124 1506 3,15 38,26
3307 94 0 2,84 0,00
3693 0 0 0,00 0,00
3748 34 1762 0,91 47,01
3704 127 2648 3,43 71,49
3811 54 729 1,42 19,13
NT NT NT #iVALOR! #iVALOR!
3535 0 19 0,00 0,54
3676 5 10 0,14 0,27
NT NT NT #iVALOR! #iVALOR!
1495 6 116 0,40 7,75
VAN solo por CIM
Otros comentarios
Ceftarolina y Staphylococcus aureus de origen
comunitario (N: 1425): Sensible: 94%,
Intermedio: 6 %, Resistente: 0%.
Ceftarolina y Staphylococcus aureus de origen
hospitalario (N: 1455): Sensible: 94.1% ,
Intermedio: 5,4 %, Resistente: 0,5%.




de origen

io

El estandar oro para la vigilancia de la susceptibilidad a los antimicrobianos en N. gonorrhoeae es la determinacién de la concentracién inhibitoria minima sea por el método de dilucidén en agar o por la utilizacién de tiras de gradiente (p ej. E-test, Mice, Liofilchem).
Teniendo en cuenta que muchos paises se encuentran en proceso de implementacion de la metodologia para determinar la CIM, se consideraran los datos provenientes de la difusion por discos, hasta que la metodologia de vigilancia sea implementada.

Para aquellos paises que tengan i

las dos

Prueba de C

ia Minima (CIM)

s6lo debera cargar los datos de CIM

Método utilizado: Dilucién en agar (selecciona el método)
PEN n <£0.032 0.064 0.128 0.256 0.5 1.0 2.0 4.0 8.0 16.0 32,0 64.0 128.0 2256
n (todas) 368 0 0 17 58 58 80 4 45 27 16 17 8 1 0 |
% 100 0 0 4,61956522 | 15,76086957 | 15,76086957 | 21,7391304 | 11,1413 | 12,22826 | 7,336957 | 4,347826 | 4,619565 | 2,173913 | 0,271739 0 0] 57.88] 42,12
n PPNG (solo Blac +) 134 0 0 0 0 0 0 20 45 27 16 17 8 1 0
% 0 0 14,92537 | 33,58209 | 20,14925 12,68657 | 5,970149 | 0,746269
TCY .0: . 1.0 2.0 4.0 8.0 16.0 32.0 64.0 128.0 2 256.0
n (todas) 0 19 99 103 50 1
% 0 5,163043478 | 26,90217391 | 27,9891304 | 13,58696 | 0,271739 0 5,434783 | 19,29348 0 0 0 6,5217| 54,891| 38,587
n TRNG (conf. X BM) 0 0 0 0 0 0 20 Al
3 0 0 0 0 0 0 0 0 21,97802 | 78,02198
AZM* 0.256 0.5 1.0 2.0 4.0 8.0 16.0 32.0 64.0 128.0 2 256.0
100 19 33 10 18 1
5,97826087 | 14,67391304 | 27,173913 | 32,33695652 | 8,967391304 | 2,7173913 4,891304 0,271739 8,9674| 10,87
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0.064 0.128 0.256 0.5 1.0 2.0 4.0 8.0 16.0 32.0 64.0 128.0 2256.0
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91 14
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Prueba de difusiéon con discos

Total N° Antibiético Porcentaje contenido del Puntos de corte
N° Intermedia | Resistente Intermedia | Resistente | iS¢0 (kg) S (mm) 1 (mm) R (mm)
PEN #iDIV/0! #iDIV/0! 10 >47 27-46 <26
#iDIV/0! #iDIV/0! 5 >41 28-40 <27
#iDIV/0! #iDIV/0! 30 >38 31-37 <30
#iDIV/0! #iDIV/0! 100 >18 15-17 <14
CFM #iDIV/0! 30 >31 - <31
CRO #iDIV/0! 30 >35 - <35

N° de aislamientos no sensibles

Otros comentarios

Debido a la Pandemia COVID19, se procesaron 368 de las

833 cepas recibidas durante 2019. Es necesario considerar

que podria haber un sesgo debido al estudio prioritario de

un posible brote de NG no susceptibles a la azitromicina.

Servicio que reporta: Enfermedades de Transmisién Sexual -
INEI - ANLIS "Dr. C. G. Malbran".

Contacto: Patricia Galarza (pgalarza@anlis.gov.ar) - Programa de
Vigilancia de la Sensibilidad Antimicrobiana de Gonococo
(PROVSAG)-Red ITS.
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Streptococcus pneumoniae de origen comunitario aislamientos de meningitis - RED SIREVA 11 - Método de dilucién (CIM)
Total Ne Edad Antibiotico Porcentaje
Ne Intermedia | Resistente Intermedia | Resistente 100 +
29 0 10 < 6 afios OXA 0.00 34.48
NT NT NT 1PM #iVALOR! #iVALOR! 80 9
29 0 0 MEM 0.00 0.00
NT NT NT CXM #iVALOR! #iVALOR! 60 1
29 0 10 PEN 0.00 34.48
29 0 0 CTX 0.00 0.00 40 1 E%R
29 0 0 0.00 0.00
29 5 11 17.24 37.93 20 1 %l
29 0 0 0.00 0.00
NT NT NT #iVALORI #iVALORI 0 T ™ ]
29 0 0 VAN 0.00 0.00 $§zz5,’_<i"; 55555§;§§§D‘555
29 0 7 CLI 0.00 24.14 Ol&guﬁ-uu"’ =151 1°1919171°13 =
29 0 9 0.00 31.03
29 0 0 0.00 0.00 < 6 afios 2 6 afios
29 0 12 0.00 41.38
22 0 6 2 6 afios OXA 0.00 27.27
NT NT NT 1PM #iVALOR! #iVALOR!
22 0 0 MEM 0.00 0.00
NT NT NT CXM #iVALOR! #iVALOR!
22 0 6 PEN 0.00 27.27
22 0 0 CTX 0.00 0.00
22 0 0 0.00 0.00
22 4 3 18.18 13.64
22 0 0 0.00 0.00
NT NT NT #iVALOR! #iVALOR!
22 0 0 VAN 0.00 0.00
22 0 3 CLI 0.00 13.64
22 0 4 0.00 18.18
22 0 0 0.00 0.00
22 0 10 0.00 45.45
IPM, CXM, PEN y CTX solo por CIM
Streptococcus pneumoniae de origen comunitario aislamientos de infecciones no meningeas - RED SIREVA 11 - Método de dilucién (CIM)
Total N° Edad Antibiético Porcentaje
N° Intermedia | Resistente Intermedia | Resistente
97 0 40 < 6 afios OXA 0.00 41.24
NT NT NT 1PM #iVALOR! #iVALOR! 100
97 2 3 MEM 2.06 3.09
NT NT NT CXM #iVALOR! #iVALOR! 80
7 3 0 PEN 3.09 0.00
7 3 0 AMX 3.09 0.00 60
7 3 0 CTX 3.09 0.00
7 0 0 0.00 0.00 40 B%R
7 15 24 15.46 24.74 20 %l
7 0 0 0.00 0.00
NT NT NT #1VALOR! #1VALOR! ™ - I I P g I
7 0 0 VAN 0.00 0.00 0 o 1919 9 )
7 0 26 CLI 0.00 26.80 ZISIEI1El= Z121< =] = 2121zl
7 0 30 “ 0.00 30.93 EEEﬁlEElBIﬁgﬁguw Egéggggbsﬁgggu.‘mg
7 0 0 0.00 0.00
7 0 41 0.00 42.27 & &
94 0 21 > 6 afios OXA 0.00 22.34 <6afios 2 6 afios
NT NT NT 1PM #iVALOR! #iVALOR!
94 3 1 MEM 3.19 1.06
NT NT NT CXM #iVALOR! #iVALOR!
94 1 0 PEN 1.06 0.00
94 1 0 AMX 1.06 0.00
94 1 0 CTX 1.06 0.00
94 0 0 0.00 0.00
94 9 19 9.57 20.21
94 0 0 0.00 0.00
NT NT NT #iVALOR! #iVALOR!
94 0 0 VAN 0.00 0.00
94 0 7 CLI 0.00 7.45
94 0 13 0.00 13.83
94 0 0 0.00 0.00
94 0 27 0.00 28.72
IPM, CXM, PEN, AMX y CTX solo por CIM
Otros comentarios
SPN sitio meningeo:
PEN y CTX seg(in BP meningeo.
Ceftarolina 100% sensible en todas las edades.
SPN infecciones no meningeas:
PEN y CTX seg(in BP no meningeo.
PEN seguin BP sitio meningeo <6 afos R: 41,2%; >= 6
afios R: 22,3%
CTX segun BP sitio meningeo <6 afios R: 3,1%,
1: 2,1%; >= 6 afios I: 4.3%, R: 1.1%
Ceftarolina 100% sensible en todas las edades.




Haemophilus influenzae de origen comunitario

Total N° " Edad TR Porcentaje
NO Intermedia | Resistente| Intermedia | Resistente
49 3 9 AMP 6,12 18,37
NT NT NT AMS #iVALOR! #iVALOR!
37 0 2 0,00 5,41
36 5 0 13,89 0,00
25 0 0 0,00 0,00
NT NT < 6 afios #iVALOR!
NT NT #iVALOR!
39 3 1
49 0 12
#iVALOR!
#iVALOR!
0,00 0,00
| #iVALOR! #iVALOR!
0,00 0,00
0,00 0,00
0,00
~ #iVALOR!
2 6 afios #IVALOR!
#iVALOR!
#iVALOR!
AMS 0,00 0,00
< 6 afios #IVALOR!
#iVALOR!
24 3,83 21,09
NT | #iVALOR! #iVALOR!
331 0 24 0,00 7,25
505 9 11 1,78 2,18
4 1,75
= 6 afios 0

#iVALOR!

N° de aislamientos no sensibles

Otros comentarios

Ai i I i y Noi
WHONET-Argentina Metodo de Difusién

: RED

#iVALOR!
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Streptococcus B-hemolitico del grupo A (S. pyogenes) de origen comunitario

N° de aislamientos no sensibles

20

A .
Total N Antibiético Porcentaje
No Intermedia| Resistente Intermedia | Resistente 100 v~
987 0 )y
1032 7 2 0,68 80 1
1533 21 36 1,37 2,35 60 1 ] 0
1528 33 50 2,16 3,27 B %R
NT NT NT #iVALOR! #iVALOR! 40 - B %l
N° de aislamientos no sensibles 20 4 -
0 - - - - -
PEN LVX CLI ERI TCY
Streptococcus B-hemolitico del grupo B (S. agalactiae) de origen comunitario
No Porcentaje
Total —— Antibiético =2l 100
No Intermedia| Resistente Intermedia | Resistente
535 0 PEN 80
585 6 45 1,03 60 .
650 12 105 1,85 16,15 W %R
661 20 137 3,03 20,73 40 m %l
NT NT NT #iVALOR! #iVALOR!

CLI ERI TCY




Campylobacter spp de origen comunitario

Total No° Antibiético Porcentaje

No Intermedia | Resistente Intermedia | Resistente
287 0 179 0,00 62,37
NT NT NT #iVALOR! #iVALOR!
NT NT NT #iVALOR! #iVALOR!
295 1 11 0,34 3,73
NT NT NT #iVALOR! #iVALOR!
250 1 73 0,40 29,20

Otros comentarios

Datos de la Red Whonet.
Antibiograma por difusion
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COL solo por CIM

Enterobacter cloacae de origen hospitalario
Total N° Porcentaje
) ) Antibidtico ) )

Ne Intermedia | Resistente Intermedia | Resistente
1322 24 44 AMK 1,82 3,33
1300 29 333 GEN 2,23 25,62
1320 118 267 TZP 8,94 20,23
1316 51 128 IPM 3,88 9,73
1305 17 102 MEM 1,30 7,82
1038 64 168 ETP 6,17 16,18

NT NT NT CAZ #iVALOR! #iVALOR!
836 18 361 CTX 2,15 43,18

NT NT NT CRO #iVALOR! #iVALOR!
1270 122 273 FEP 9,61 21,50
1309 1 449 0,08 34,30

NT NT NT #iVALOR! #iVALOR!
1353 87 219 6,43 16,19
507 5 71 FOS 0,99 14,00
895 0 22 COL 0,00 2,46

NT NT NT #iVALOR! #iVALOR!

NT NT NT #iVALOR! #iVALOR!
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COL solo por CIM

Klebsiella pneumoniae de origen hospitalario

Total N©° Antibidtico Porcentaje

Ne°o Intermedia | Resistente Intermedia | Resistente
4955 139 436 AMK 2,81 8,80
4899 49 1847 GEN 1,00 37,70
2140 222 918 AMC 10,37 42,90
3721 190 2143 AMS 5,11 57,59
4972 423 1725 TZP 8,51 34,69
4955 84 902 IPM 1,70 18,20
4929 69 961 MEM 1,40 19,50
3595 114 744 ETP 3,17 20,70

NT NT NT CEP #iVALOR! #iVALOR!

NT NT NT #iVALOR! #iVALOR!
4806 34 2586 0,71 53,81
3461 28 2026 0,81 58,54
1728 5 809 0,29 46,82
4744 148 2339 3,12 49,30
3269 255 600 7,80 18,35
5016 20 2533 0,40 50,50

NT NT NT #iVALOR! #iVALOR!
5118 379 2052 7,41 40,09
2844 788 816 27,71 28,69
1789 52 309 2,91 17,27
3055 0 306 0,00 10,02
2708 0 271 0,00 10,01

NT NT NT #iVALOR! #iVALOR!
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Enterococcus spp. de origen hospitalario

el Ne Microorganismo | Antibidtico Porcentaje
No Intermedia| Resistente Intermedia |Resistente
1679 8 525 GEH 0,48 31,27
1804 4 293 STH 0,22 16,24
2549 0 0 Enterococcus AMP 0,00 0,00
1697 0 21 faecalis 0,00 1,24
2160 0 30 TEC 0,00 1,39
2309 14 37 VAN 0,61 1,60
604 1 213 GEH 0,17 35,26
665 1 293 STH 0,15 44,06
799 0 698 Enterococcus AMP 0,00 87,36
751 0 8 faecium 0,00 1,07
764 12 504 TEC 1,57 65,97
796 1 539 VAN 0,13 67,71
49 1 12 GEH 2,04 24,49
51 1 10 STH 1,96 19,61
83 0 21 Enterococcus AMP 0,00 25,30
26 0 0 spp 0,00 0,00
78 0 12 TEC 0,00 15,38
99 1 30 VAN 1,01 30,30

100

Enterococcus faecalis

Enterococcus
faecium

Enterococcus spp

B %R
m %l




Acinetobacter baumannii de origen hospitalario

Total N° Antibiético Porcentaje
N° Intermedia Resistente Intermedia Resistente
964 73 325 AMK 7,57 33,71
976 45 707 GEN 4,61 72,44
914 219 525 AMS 23,96 57,44
1001 7 850 TZP 0,70 84,92
1012 4 847 IPM 0,40 83,70
1007 5 840 MEM 0,50 83,42
961 79 723 CAZ 8,22 75,23
NT NT NT CTX #i{VALOR! #;{VALOR!
NT NT NT CRO #i{VALOR! #;{VALOR!
989 51 791 FEP 5,16 79,98
928 2 769 0,22 82,87
990 2 834 0,20 84,24
690 0 14 0,00 2,03
739 80 53 10,83 717
NT NT NT #i{VALOR! #;{VALOR!
NT NT NT #]VALOR! #{VALOR!

COL solo por CIM
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Pseudomonas aeruginosa de origen hospitalario

Total N° Antibidtico Porcentaje

N°o Intermedia | Resistente Intermedia Resistente
2932 76 375 AMK 2,59 12,79
2878 81 547 GEN 2,81 19,01

NT NT NT PIP #iVALOR! #iVALOR!
2890 280 428 TZP 9,69 14,81
2978 83 631 IPM 2,79 21,19
2958 154 606 MEM 5,21 20,49
1902 320 301 ATM 16,82 15,83
2902 212 331 CAZ 7,31 11,41

NT NT NT CFP #iVALOR! #iVALOR!
2864 218 346 FEP 7,61 12,08
1493 0 37 COL 0,00 2,48
2939 82 702 [ capr ] 2,79 23,89
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Sigla |[Nombre del antibiético

Clase

AMK |Amikacina

Aminoglucésido

GEH |Gentamicina de alta carga

Aminoglucédsido

GEN |Gentamicina

Aminoglucésido

SP_|Espectomicina

Aminoglucédsido

STH |Estreptomicina de alta carga

Aminoglucésido

AMP |Ampicilina

Betalactdmico

AMX |Amoxicilina

Betalactamico

OXA [Oxacilina

Betalactdmico

PEN |Penicilina

Betalactamico

PIP |Piperacilina

Betalactdmico

Ticarcilina

Imipenem

Betalactamico

Betalactamico, Carbapenem

MEM [Meropenem

Betalactdmico, Carbapenem

ETP |Ertapenem

Betalactamico, Carbapenem

ATM [Aztreonam

Betalactdmico, Monobactamico

CTC |[Cefotaxima-Ac. Clavulanico Cefalosporina + inhibidor de lactamasa
CEP |Cefalotina Cefalosporina, 1ra Generacion
CZ0 |[Cefazolina Cefalosporina, 1ra Generacion

CEC |Cefaclor

Cefalosporina, 2da Generacion

CXM |Cefuroxima

Cefalosporina, 2da Generacion

FOX |Cefoxitina

Cefalosporina, 2da Generacion

C3G [Cefalosporinas de tercera generacion

Cefalosporina, 3ra Generacion

CFM |Cefixima Cefalosporina, 3ra Generacion (oral)
CAZ |Ceftazidima Cefalosporina, 3ra Generacion
CFP_|Cefoperazona Cefalosporina, 3ra Generacion
CRO |Ceftriaxona Cefalosporina, 3ra Generacion
CTX |Cefotaxima Cefalosporina, 3ra Generacion
POD |Cefpodoxima Cefalosporina, 3ra Generacion
FEP |Cefepime Cefalosporina, 4ta Generacion

ora e 0] ora e o}
COL [Colistina Péptido ciclico

ethop a ametoxazo D drofolate red ase bito a Drug

FOS |Fosfomicina Fosfomicina
TEC |Teicoplanina Glucopéptido

VAN [Vancomicina

Glucopéptido

CLI |Clindamicina

Lincosamida

LIN |Lincomicina

Azitromicina
Claritromicina
Eritromicina

Lincosamida

Macrélido
Macrolido
Macrélido

| SLF [Sulfatiazol Sulfamida

DOX Doxiciclina
MNO Minociclina
TCY Tetraciclina
TGC Tigecicline

Tetraciclina
Tetraciclina
Tetraciclina
Tetraciclina (glicilciclina)




|PAISES PARTICIPANTES

Argentina
Bolivia
Brasil
Canada
Chile
Colombia
Costa Rica
Cuba
Ecuador

El Salvador
Estados Unidos de América
Guatemala
Haiti
Honduras
México
Nicaragua
Panama
Paraguay
Perd
Puerto Rico
Republica Dominicana
Uruguay
Venezuela
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