Instructivo para la modificacion y creacion de nuevos campos
Red-WHONET Argentina

Para trabajar con el nuevo protocolo de trabajo 2017, se requieren los
siguientes cambios en nuestra planilla de ingreso en WHONET

Nota: Se recomienda realizar los siguientes cambios antes de
comenzar a cargar datos en un nuevo archivo/mes de WHONET
(preferentemente antes de comenzar a cargar el mes de enero),
como siempre que se agreguen o quiten campos en otras
circunstancias

1- El campo de Resistencia enzimatica (R enzimatica) que ya existia, debe cambiar de
longitud de 1 a 4 caracteres, para incluir las nuevas opciones. Para realizar este cambio a
continuacion se detalla el procedimiento:

- Abrir el Programa WHONET

- Seleccionar su laboratorio

- En el menu principal superior, elegir la opcién Archivo y dentro de esta Modificar el
laboratorio

Archive  Entrada de datos  Analisis de datos  Ayuda

Mueve laboratorio
Abrir laboratorio

Maodificar laboratorio

Crear laboratorio desde un archivo de datos

Crear un nuevo laboratorio para TESSy

Crear un nuevo laboratoric para WHOMNET-Argentina
Actualizar un laboratorio de TESSy

Actualizar un laboratorio de WHOMET-Argentina

Carpetas de los archivos
Seleccionar idioma
Seleccionar fuentes

Seleccionar cddigos para los antibidticos

Salir

- Enla nueva ventana elegir la opcion Data fields o Campo de datos

- Enla proxima ventana, se muestra un listado (a la izquierda) con todos los campos
disponibles en WHONET, debemos ubicar al campo R enzimatica y seleccionarlo, como
se muestra a continuacion:



& Campos de datos

Suz campos aparecen abajo.

Realice todoz log cambiog necezarios.

Fies todos los 1ab 2 AUT0

Comentario
Fecha de la entrada de datos

Si quiere agreqar o zacar campos, haga click en ‘Modificar la list'.

Modificar la lista

Infeccidn intrahozpitalaria
BLEE-Argentina

|rprirnir

MLS

Screening de oxacilina
Screening de vancomicina
Tratamienta ATF previo
Recidiva

Mower Arriba

bl arca del medio
1 Confirmada
Diagnostico

Mover Abajo

Enfermedad de basze

[ bl ot aln-hetalactamasa

Huegwo [FM-Los
Serin-calbapenemasa

Muestra reprezentativa

Cepa Confirmada

Factor de riesgo

BLEE

SIVILA, A

Momero de campos = 44

X

Areptar

F enzimatica

Descripcisn  |R enzimética

MNombre w_ACTEMNZ

Tipo Texto 'J
Longitud 1

Lizta de cadigos

‘ Minguno 3

Entrada de datos

Seccidn Microbiologia ﬂ

[v Humano
[v Animnal
[v Alimento

[ Listadao de aizlamisntos

Del lado derecho vemos un cuadro donde la longitud indica 1 caracter, vamos a
cambiar ese valor por 4 (que es la nueva longitud de las respuestas para R enzimatica)
En esta misma ventana vemos un boton con el nombre Lista de codigos hacemos clic
en el mismo y en la proxima ventana elejimos la opcion Usar los codigos de la tabla de

abajo.

@ Codigos de datos: R enzimatica

Indicar los cddigos a porer en el nuevo archiva.

" Sin validacion de codigos

f* Usarlog codigoz de la tabla de abajo

Mo es obligatorio ingresar descripciones de los codigos.

s

Aceptar

[ Descripcidn | Cadiga]
*_| | |

" Usar los cadigos de un archivo

Mombre

[ hhanet5hCadeList_%_ACTENZ_RE 2 dbf

e

Codigos

Eliminar

Estructura del

[dBasE

Descripcion

=
[wHONETCODE |
=

[DESCRIPTY

En esa tabla, completar los codigos como se describen a continuacion:

Descripcion

Cadigo

Triton Hodge Test Positivo

THTP




Triton Hodge Test Negativo THTN
Método Colorimétrico Positivo COoLP
Método Colorimétrico Negativo COLN
CIM Modificado Positivo CIMP
CIM Modificado Negativo CIMN

Quedando de la siguiente manera:

@ Codigos de datos: R enzimitica b4

Indicar log cddigos a poner en el nuevao archiva. Aceptar

Ma ez obligatorio ingresar descripciones de los cadigos.

" Sin validacion de codigos

{* sar los codigos de la tabla de abajc

Descripcion Cadigo Eliminar

p | Triton Hodge Test Positive | THTP
Triton Hodge Test Megativa [THTH
Método Colorimétrico Positivo| COLP
tétadn Calarimétrica Megativ| COLM
CIM Modificado Positivo CIMP
CIM Modificado Megativo CIMM

*

" Usar los codigos de un archiva

hoimbie E structura del dBASE

| ChwwhonetSCodeList_+_ACTENZ_REZ.dbf B
Cédigos wWHOMETCODE
Descripcion DESCRIPT1

- Unavez cargada la tabla hacer clic en Aceptar para volver a la ventana de campos (la
que tiene el listado del lado izquierdo)

2- Crear el campo de Mec R Carbapenemes y agregar las posibles respuestas. Para realizar
esta accion se detalla a continuacién el procedimiento:



Elegir la opcién Modificar la lista

& Campos de datos

Sus campos aparecen abajo.

Realice todos log cambios necesarios.

Res todos loz lab 2 AUTO

*

Aceptar

Si quiere agregar o sacar campos, haga click en 'Modificar la list'

R enzimatica

BLEE
SIVILA N

Mamero de campos = 44

[ Ligtado de aiglamientos

En la siguiente ventana, hacer clic en el campo (Definido por el usuario...) en el
cuadrante inferior izquierdo como se muestra a continuacion:

@ Modificar la lista

lista de \WHOMNET a la izquierda.

WHOMET
Categorias de datos

ARSS (Unidhn Europea)
ECDC TESSy &MRA
Contral de infeccidn
Microbiclogia

MHORM [Marway)
HORM-VET [Monmay) A

R e

| [Definido por &l usuario. .|
Fecha de ngreso

Fecha de salida

Fecha de la operacion
Fecha de ingreso al servico
Diagndstico

Operacidn

Resultado clinico

Meédico

Terapia antibidtica previa
Reszpuesta al ratamiento
Cinsjano

x

= Campo pa seleccionado

Sus campos de datos aparacen abajo a la derecha. Ud. puede incluir campos adicionales de la

*

Aceptar

Res todos los lab 2 AUTO

Labaoratario

Origen

Mumero de identificacidn
Apelido

MHombre

Sexo

Fecha de nacimiento
Edad

Localizacidn

Institucidn

Servicio

Tipo de localizacion
Cateqgaria de edad
Mumero de muestia
Fecha de musstra

Tipo de muestra

Tipo de muestra [Mumérico |
M ativo

Microorganizmo

Tipo de microorganismao
Beta-lactamasa W

Mimero de campos = 44

Es esta nueva ventana escribir los siguientes parametros:

E_Iomhentdarilo o ded A Modificar la lista | Descripcién |R enzimética
echa de |a entrada de datos
Infeceion intrahospitalana N_omble X ACTENZ

BLEE -Argentina | mprirmie | Tipo Textn j
MLS - Longitud |1

Screening de oxacilina

Screening de vancomicing

Tratamiento ATF previo .

Recidiva b owver Arribia ‘ : : _

Marca del medio Lista de cadigos | Minguno
Confirnado Mover Abajo ‘

Diagndstico =

Enfermedad de base

| Metalo-betalactamasa Entrada de datos

‘H enz Ca 2 o

Huevo |PM-CaZ Seccidn Microbiologia j
Serin-carbapenemasa W Humano

Muestra representativa ;

Cepa Confirmada v .ﬁ.rlnmal

Factor de riezgo v Alimenta

Nombre del campo: MECRCARB — Descripcion: Mec R Carbapenemes — Tipo de datos:

Texto — Longitud: 3




Luego precionar Aceptar y Aceptar nuevamente para regresar a la pantalla del listado
de campos de datos.

& Campo definido por el usuario >
Mombre del campo _ |MEI:FE CARE
Descripcian |Meu: R Carbapenemes
Tipo de datos |Te:-:t|:| ﬂ

Longitud k]

Aceptar | Cancelar

En la ventana del listado de campos seleccionar el nuevo campo Mec R Carbapenemes
hacer clic en el boton Lista de codigos (Asegurarse de estar en el campo con la
descripcion que aparece en arriba del botdn)

& Campos de datos >

Sus campos aparecen abajo. Bceptar
Realice tbodos los cambios necesarios.

Si quiere agregar o sacar campos, haga click en 'Modificar |a list'

Res todos log lab 2 AUTO Mec R Carbapenemes

Fecha de |z entrada de datos & Modificar la lista | Descripion |Mec F Carbapenernes
Infeccion intrahospitalania

BLEE -hraerting N_omble #_MECRCARE

MLS | rprirviie | Tipo Texta j
Screening de oxacilina Longitud 3

Screening de vanconicing

Tratamiento ATF previo

Recidiva .

Marca del medio Muver Arriba ‘ -
Canfirmado Lista de cédigos Minguno
Diagndstico Mover Abajo ‘

Enfermedad de base —

Metalo-betalactamasa

R enzimatica Entrada de datos

Huevo [P -Cas 2 -
Sern-carbapenemasa Seccidn Qiro J
Muestra representativa W Humaro

Cepa Confirmada W Animal

Factor de riezga )

BLEE v Alimento

SIVILA

[ Listado de aiglamientos

Mumero de campos = 45

Repetimos la operacién como el campo anterior. En la ventana siguiente completamos

las opciones segun el siguiente listado, haciendo clic en la opcion Usar los codigos de
la tabla de abajo:



@ Cédigos de datos: Mec R Carbapenemes %

Indcar kos codges 4 poner en el nuevo aichiva, Aceptar

Mo ez obligatonio ingrecan descrpoiones de los codgos.
™ Sin validaciin de cddipos
(% Uear bz chdigos de |a Labla de sbajo

| | Diesiipcion | Ed-d_iﬂl Eliminar

*

" Usar los codigos de un archivo

[l:ic:rrbm - ——— Estructura del ASH _|

Cadigos #HOMETCODE J
Descrpein ESCARIFTY

Descripcion Cédigo
Carbapenemasa Tipo KPC KPC
Carbapenemasa Tipo MBL MBL
Carbapenemasa Tipo OXA OXA
Carbapenemasa CAR
Combinacidén de Carbapenemasas coM

- Quedando el listado en WHONET de la siguiente manera.

@ Codigos de datos: Mec R Carbapenemes x

Indicar log cddigos a poner en el nuevo archivo. Aceptar

Mo ez obligatorio ingresar descripciones de los cddigos.
™ Sin validacidn de codigos

¢ Uszar los cadigos de la tabla de abajo

Descripcion Cadigo Elirnirar

Carbapenemasa Tipo KFC [KPC
Carbapenemasza Tipo MEL  |MBL
Carbapenemasza Tipo 04 | OHA
Carbapenemasa CAR
Combinacidn de Cartbapenem | COkM

# [

" Usar los codigos de un archivo

MNombre

[CwhoretF\CodeList__MECRCARE_REZ.dbf =
Cédigos [wHONETCODE =]
Descripcion | DESCRIPTI =]

- A continuacion hacemos clic en Aceptar para volver a la pantalla de listado de campos

Estructura del |dBASE

3- Crear el Ultimo campo de PCR-IC y agregar las posibles respuestas. Para realizar esta accién
se detalla a continuacién el procedimiento:



Elegir la opcién Modificar la lista

& Campos de datos

Sus campos aparecen abajo.

Realice todos los cambios necesarios.

Res bodos oz lab 2 AUT0

Fecha dela entrada de datoz &
Infeccion intrahozpitalana

Modificar la lista

>

Loeptar

Si quiere agregar o sacar campos, haga click en 'Modificar la list'

Mec R Calbapenemes

BLEE-Argentina
MLS

Screening de oxacilina
Screening de wanconicing
Tratamiento ATF previo
Recidiva

Marca del medio

M aver Arriba ‘

Caonfirmado
Diagndstico
Enfermedad da base

Mover Abajo ‘

| Descripcidn |Mec R Carbapenemes
MNambre <_MECRCARE
| Tipa Texto j
Langitud 3
Lista de codigos | Hirnguno

Metalo-betalactamasa
R enzimatica

Huevo IPM-CaZ
Sern-carbapenemasa
Muestra representativa
Cepa Confirmada
Factor de riesgo

BLEE

SIvILA,

Mdmera de campos = 45

Entrada de datos

Seccidn Otro

[v Humano
[ Animal
v Alimento

[ Listado de aiglamientoz

En la siguiente ventana, hacer clic en el campo (Definido por el usuario...) en el
cuadrante inferior izquierdo que se muestra a continuacion:

& Modificar la lista
lista de WHOMET a la izquierda.

WHOMNET

EARSS [Unidn Europeal
ECDC TESSy AMRA
Control de infeccidn
Microbiologia

HORM [Morway)
NORM-AET [Morway)

Sus campos de datos aparacen abajo a la derecha. Ud. puede incluir campos adicionales de la

| [Definido por ef usuario...)
Fecha de ingreso

Fecha de salida

Fecha de la operacian
Fecha de ingreso al servico
Diagnostico

Operacidn

Resultada clinico
Médico

Terapia antibidtica previa
Riezpuesta al tratamiento
Cirujano

* = Campo ya seleccionada

X

Aceptar

Fes todos loz lab 2 AUTO

Labaratorio

Origen

MNumeno de identificacidn
Apelida

Nombre

Sexo

Fecha de nacimiento
Edad

Localizacidn

Institucidn

Servicio

Tipo de localizacian
Categoria de edad
Mdmero de muestra
Fecha de muestia

Tipo de muestra

Tipo de muestra [Mumérico |
Mativo

icroorganizmo

Tipo de microarganizma
Betalactamasa v

Mimero de campos = 44

Es esta nueva ventana escribir los siguientes parametros:

& Campo definido por el usuario

Mombre del campo *_|PCRIC
D escripeicn [PCR-IC
Tipo de datos |Te:-ct0
Longitud

—

=

Aceptar ‘ LCancelar




Nombre del campo: PCRIC — Descripcion: PCR-IC — Tipo de datos: Texto — Longitud: 5
Luego precionar Aceptar y Aceptar nuevamente para regresar a la pantalla del listado
de campos de datos.

En la ventana del listado de campos seleccionar el nuevo campo PCR-IC hacer clic en el
boton Lista de codigos (Asegurarse de estar en el campo con la descripcion que
aparece en arriba del botdn)

@ Campos de datos x

Suz campos aparecen abajo. Aceptar

Realice todos los cambios necesarios.
Si quiere agregar o sacar campos, haga click en Modificar la list'.

Res todos los lab 2AUTO PCRAC

Infeccidn int@hospitalaria Py Wodificar la lista Dezcripcidn PCR-IC

BLEE Argentina Neribre %_PCRIC

Screening de oxacilina Irnprirnir Tipo Texta j
Screening de vancomicing Longitud

Tratamienta ATF previo i 5

Recidiva

Marca del medio .

Confimado Mover Aniba : = .

Diagnéstico Lista de cddigos | Minguno
Enfermedad de baze Marver fbaja

Metalo-betalactamasza —

R enzimética

Huevo |[PM-CAZ Entrada de datos

Serin-carbapenemasa Ceccidn ,hl
Muestra representativa

Cepa Confirnada W Humano

Factor de riezgo o

BLEE v Ar_ﬂmal

SIVILA v Alimento

Mec R Earbaienemes
h I~ Listado de aislamientos

Mdmero de campos = 46

En la ventana siguiente completamos las opciones segun el siguiente listado, haciendo
clic en la opcion Usar los codigos de la tabla de abajo:

& Codigos de datos: PCR-IC bt

Indizar los cadigos a poner en el nueva archiva. Aceptar

Mo es obligatorio ingresar descripciones de los cddigos.
" Sin validacion de cadigos

" Uszar loz codigos de la tabla de abajo

[ [ D escripcion | Cadigo| Elirninar
| % 1 I ]

" Uszar los codigos de un archiva

Mombre
|- \whanetS\CadeList_%_PCRIC_REZ.dbf

=
Cédigos [\wHOMETCODE |
Descripeion | DESCRIPT1 =]

Estructura del |dBASE




Descripcion Cédigo
KPC KPC
VIM VIM
IMP IMP
NDM NDM
OXA-48 like OXA
OXA-48 (IC) 048
OXA-163 (IC) 0163
NDM+0XA-48 like NDO
KPC+OXA-48 like KPO

Quedando el listado en WHONET de la siguiente manera:

@ Codigos de datos: PCR-IC X

Indicar los codigas a poner en el nuevo archiva. Aceptar

Mo es obligatorio ingresar descripciones de los codigos.
" Sin validacion de codigos

{+ Usar los cddigos de la tabla de abajo

D escripcion Cadigo - Eliminar

KPC KPC

"I Wk

IMP IMP

NDM NDM

0x4-48 lke 04

Oxa-48[IC) 048

04163 [1C) 0183 j

" Uszar oz codigos de un archiva

Mombre
B e ]
[Cwhonet5CodeList__PCRIC_FEZ dbf stuctus del | dBASE =

Cidigos ['WHOMETCODE =]
Descripcisn | DESCAIFT1 =

Por motivo de espacio en la foto no se muestra el listado completo. Hacer clic en

Aceptar

Para finalizar y guardar debemos presionar Aceptar en la ventana del listado de datos.
En la ventana principal de configuracién hacer clic en Save o Guardar para que todos
los campos agregados y sus respectivas opciones de carga queden guardados.

@ Laboratory configuration X
Country |.&rgentina j ARG
Labaratory name |Fies todos los lab 2 AUTO
Laboratory code REZ?  Archivo de configuracidn: labarg.re2

W awirnum 3 letters

= Humah
" Hurmnan, Animal. Food, Enviranment

Aintibiotics | Reguired: Enter the antibiotics tested in your laboratory,

Locations | Optiohal: Enter your patient locations, departments, and institutions.

Optional: Select the figlds to include in your data files.

Alerts | Optional: Define alert rules

Save LCancel




- Con estos pasos acabamos de modificar y agregar las opciones de carga al campos R
enzimatica, y crear y agrgar las opciones de carga de los campos Mec R Carbapenemes
y PCR-IC.



