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**	
  El	
  mejor	
  marcador	
  (S:	
  85%;	
  E:	
  85%)	
  es	
  el	
  disco	
  de	
  ceMacidima+clavulánico	
  con	
  los	
  sigs.	
  puntos	
  de	
  corte:	
  	
  BLEE	
  +:	
  Δ	
  >=	
  4	
  mm;	
  	
  BLEE	
  Negat,:	
  	
  Δ	
  <=	
  3	
  mm	
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