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CEPAS CON SOSPECHA DE PRODUCIR CARBAPENEMASA.  
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Remitir al LNR para caracterización molecular  
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*	  Tribu	  Pro1eae:	  IMP<=22	  mm	  +	  ERTA	  <=21	  mm.	  Salmonella	  spp:	  IMP	  <=24	  mm	  
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**	  El	  mejor	  marcador	  (S:	  85%;	  E:	  85%)	  es	  el	  disco	  de	  ceMacidima+clavulánico	  con	  los	  sigs.	  puntos	  de	  corte:	  	  BLEE	  +:	  Δ	  >=	  4	  mm;	  	  BLEE	  Negat,:	  	  Δ	  <=	  3	  mm	  
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*	  Tribu	  Pro1eae:	  IMP<=22	  mm	  +	  ERTA	  <=21	  mm.	  Salmonella	  spp:	  IMP	  <=24	  mm	  
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