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Emergencia de Resistencia a FQ en SGB
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Vigilancia de la Resistencia a FQ en SGB

2005-07 (Red WHONET ) = sensibilidad LEV > | 1.128 SGB

10 SGB R-LEV (0,9%)

O SGB R-LEV derivados al INEI

e 5 Htales - Santa Fe, Santa Cruz, Entre Rios, Bs As y CABA

e 7 de orina y 2 de cultivo de vigilancia de portacion vaginal
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OBJETIVOS

- Caracterizar los mecanismos de resistencia a
fluorquinolonas en los primeros aislamientos de 5.

agalactiae detectados en Argentina

- Determinar la diversidad genética de los aislamientos
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RESULTADOS.

CIM (mg/L)

Aidlamiento| Perfil resistencia | NOR | OFL | CIP LEV | GAT | MOX | PEN [ ERY | AZI | CLI
M 6395 FQ, TET 32 64 32 32 4 2 ofls | Oz @L2s ([0l
M6196 FQ 64 64 32 32 4 2 006 | 0,12 0,25 0,12
M6530 FQ 64 64 64 32 4 2 006 | 012 0,25 0,12
M 6405 FQ 64 64 64 32 4 2 006 | 0,12 025 0,12
M6459 FQ 64 32 32 16 4 2 006 | 0,12 0,25 0,12
M6497 FQ 64 64 32 32 4 2 0I06 | @2 @2 012
M 6394 FQ, IMLSb, TET | 64 32 32 16 4 2 0,06 i 4 0,12
M 6396 B, ML M= | o2 64 32 16 4 2 0,06 4 32 0,12
M 6397 R0, (ILEo, T2 | Al 64 32 16 4 2 0,06 4 82 0,12
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ermA Sin reduccion en CIM - se descarta eflujo

« R FQ (rango CIM ug/ml):

NOR (32-64), OFL (32-64), CIP (32-64) > LEV (16-32) > GAT (4) > MOX (2)
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3 «n  “YRESULTADOS.

2603V/ R GCAAAATCAGTCGGTAATGTTATGEGGAAT TTCCATOCTCATGGGGATTCCTCTATCTAT
N6397 GCAAAATCAGTCGGTAATGTTATGGGGAAT TTCCATCCTCATGGGGATTTCTCTATCTAT
EIR b S 30 b S 30 20 Jb S0 20 b S0 30 b S 0 20 b S0 b b I 30 20 b Sb 20 b I 30 b I I 20 S I b b S b b b b b 0 b 3 4 kkhkkkkkkk*k %k
A KSVGNVMGNTFEUHTPTUHGTDPeS | Y
2603V/ R GACGOGATGGTTOGTATGTCTCAAGAT TGGAAAAAT OGT GAGACAT TGATTGAAATGCAC
6397 GACGCGATGGTTOGTATGT CTCAAGAT TGGAAAAAT OGT GAGACAT TGATTGAAATGCAC
EaR b b 2 b b b b b b 2 b I b 2 I b b b b b I I I I b b I I b b b b I b b b I b b b I b b b I b b I b 2 b b b I b S
DAMVRMSOQODMWEKNR RETTLTI EMH
2603V/ R GGAAATAATGGTTCTATGGAT GGAGAT CCT GCGGROGGCTATGCGT TATACGGAAGCCOGT
NB397 GGAAATAAT GGTTCTATGGAT GGAGAT CCT GCGROGGCT AT GCGT TATACGGAAGCCOGT
EaR b S 2 b b b b b b 2 b b b 2 I b b b b b I I b b b b b I I b b b b 2 b b b I b b b b b 0 I b b I b 2 b b b I b I
GNNGSMDGDZPAAAMRYTEATR Ser79Phe
2603V/ R CTATCAGAAATTGCTGGTTATCTTCTTCAAGATATTGATAAGAATACCGTA
NB397 CTATCAGAAATTGCTGGTTATCTTCTTCAAGATATTGATAAGAATACCGTA
E IR S b S 0 b I S I S b I P b b S b I I b S I I I I I b I I b b I S b b
L SEI AGYLLGODI DKNTV ‘/
B
f 2603V/ R AAACCT CATAAGAAAT CAGCACGTATTACT GGTGATGT TATGGGT AAATACCATCCACAT
N6397 AAACCT CATAAGAAAT CAGCACGT AT TACT GGTGATGT TATGGGTAAATACCAT CCACAT
PR I S I b 0 b I I b I b I I b I i S b I b I I I P S b I b I I b b b I b b I b I b I S b b
K PHKU K SARI TGDVMGIEKYHP H
Ser - 81
2603V/ R GGTGAT TCATCTATTTACGAAGCAAT GGTGOGTAT GGCACAAT GGTGGT CATATCGTCAT
N6397 GGTGATTTATCTATTTACGAAGCAAT GGT GCGT ATGGCACAAT GGTGGTCATATCGTCAT
**kkk k%% PR I S 30 I S 0 I I I b P b P b b I b I b I I I b b I I b I b I I I S I I b
G DLuS | YEAMVRMAOQOMWMWSYRH
2603V/ R ATGCTCGTTGATGGT CATGGAAACT TTGGT TCAATGGAT GRGGAT GGTGCTGOCGCACAG
S er- 8 1 - |_ eu 6397 ATGCTCGTTGATGGTCATGGAAACT TTGGT TCAATGGAT GGGGAT GGTGCTGOCGCACAG

R R I S S S I S S I O I I kR Ik S Sk S S Rk kR Rk

ML V DGH GNUFGSMDGDGAAADQ Q

2603V/ R CGTTATACAGAAGCACGTATGAGTAAAATTGCTCTTGAGATGCTTCGTGATATCAATAAA

M6397 CGTTATACAGAAGCACGTATGAGTAAAATTGCTCTTGAGATGCTTCGTGATATCAATAAA

R IR R I S S R Sk R S S S I kR Sk Sk Ik kR R R b R I SR S

K RYTEARMSKI AL EMLRDI NK
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RESULTADOS. — Y BN,

Al Al A2 A3 A4 A5

Apal-PFGE

CLON A: 6 aislamientos
Subtipos A1-A5:

5 hospitales

4 provincias y CABA

-
-
~

CLON B: 3 aislamientos
1 hospital
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CONCLUSIONES Y DISCUSION

e Los mecanismos involucrados en la emergencia de la resistencia a
fluorquinolonas en . agalactiae fueron mutaciones en la QRDR de los genes
parC, Ser79Phe, y gyrA, Ser8ilLeu.

e La diversidad genética de los aislamientos de S. agalactiae con resistencia a

fluorquinolonas fue baja, ya que solo se identificaron dos tipos clonales, A y B.

e Estos aislamientos representan los primeros de Latino-América con resistencia a

fluorquinolonas.

e Aunque la prevalencia de la resistencia a fluorquinolonas en este
microorganismo es adn baja (0,9%), es importante continuar con la vigilancia
para alertar la emergencia de este u otros mecanismos en distintas ciudades del
pais.

Diversidad Genética Primeros S. agalactiae con R-FQ en Argentina



ATB

servicio
ANTIMICROBIANOS

o

MUCHAS GRACIAS !!!



